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O presente estudo teve por finalidade caracterizar citogeneticamente e inferir sobre a
estabilidade genética de cultivares de trigos brasileiros. O material biolégico foi constituido de
cultivares antigas e modernas, todas mantidas no Banco Ativo de Germoplasma da Embrapa
Trigo, consistindo de dois grupos distintos. No grupo 1 foram selecionadas 17 cultivares
langadas apd6s o ano de 2000, sendo avaliadas pela presenga de micronucleos e pela
viabilidade polinica. No grupo 2, foram selecionadas 70 cultivares, langadas antes de 2000, e
avaliadas quanto a viabilidade polinica. Para a analise de tétrades, as mesmas foram
classificadas como normais (auséncia de micronucleos), triades e presenca de micronucleos.
Para verificar a viabilidade polinica, os graos de pdlen foram classificados como viaveis (bi e
trinucleados e presenca de amido) e inviaveis (vazios), pelo tamanho e presenca de mais de
um poro. Especificamente para o grupo 1, as cultivares BR 24, BRS Timbauva, BRS 208 e
BRS 220 foram selecionadas mediante a estimativa da maior variabilidade, determinadas pelo
método de Tocher, visando a caracterizagdao cromossémica via Hibridizagdo In Situ (FISH e
GISH). Para a FISH, foram utilizados como sondas os oligonucleotideos sintéticos (AAC)s e
(AAG)s, presentes nos trés genomas do trigo. Para a GISH, utilizou-se a sonda de DNA
gendmico de centeio para verificar a translocagdo 1BL.1RS. Os dados foram analisados pelo
teste estatistico Scott e Knott 5%. Para o grupo 1, na analise das tétrades constatou-se
diferenca significativa para a presenga de micronucleos e quanto a viabilidade polinica, apenas
para a variavel diferenca de tamanho. No grupo 2, foi verificado grédos de pdlen inviaveis,
viaveis e com diferenga de tamanho. Para as analises de FISH, todas as cultivares
apresentaram sitios de marcagao distintos tanto para (AAC)s como para (AAG)s. Entretanto, o
oligonucleotideo (AAC)s foi mais fortemente marcado em todos os materiais, demonstrando
variabilidade entre as cultivares. Para a GISH, a cultivar BRS 208 apresentou a translocagao
1BL.1RS. Portanto, os resultados gerados poderdo servir de subsidios em projetos de
melhoramento genético, principalmente na incorporagdo de caracteristicas de interesse
agrondmico, presentes nas cultivares analisadas, bem como na obtencao de hibridos entre T.
aestivum e diferentes espécies de Triticeae.
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