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Resumo

O conhecimento sobre a diversidade de rizébios que nodulam o feijoeiro (Phaseolus vulgaris L)ainda é bastante limitado em
solos brasileiros, apesar dos avangos verificados nos Ultimos anos. Nesse contexto, a caracterizagdo genética de rizobios
microssimbiontes do feijoeiro contribui ndo somente para conhecimento da biodiversidade de bactérias em solos brasileiros,
como também para buscar estratégias que visem maximizar o processo de fixagdo biolégica do nitrogénio na cultura, com
reflexos na produtividade de gréos, nos custos para o agricultor e que apresentem menor impacto ambiental. A amplificagdo do
DNA de rizébios por PCR com o primer BOX (5 -CTACGGCAAGGCGACGCTGACG-3'), que amplifica regides conservadas
e repetitivas do DNA cromossdmico bacteriano,se apresenta como uma técnica sensivel para estudos iniciais de caracterizagéo
genética de isolados bacterianos. Essa metodologia resulta em bandas definidas, em nimero elevado e com repetitividade,
representando um fingerprinting confiavel e de baixo custo. Neste estudo, foram caracterizadas 39 bactérias isoladas de nddulos
de plantas do feijoeiro, provenientes de diversos locais do Mato Grosso do Sul, além das bactérias referéncia de Rhizobium,
utilizadas como comparagdo. Diversos resultados de literatura com BOX PCR demonstram que as estirpes da mesma espécie em
gera apresentam similaridade superior a 70% na andlise de BOX-PCR. Foram observados diversos agrupamentos, apresentando
similaridade superior e inferior a 70%, indicando portanto, diversidade entre e interespécies. Considerando o nivel de 70% de
similaridade, foram observados 24 diferentes agrupamentos, ou estirpes ocupando posi¢éo isolada. O nivel de diversidade
genética detectado foi elevado, com o agrupamento final mostrando similaridade de perfis inferior a 30%. Desse modo, a técnica
de BOX—PCR mostrou-se eficaz para a deteccdo da diversidade genética de rizobios microssimbiontes do feijoeiro. A partir do
dendrograma obtido por BOX-PCR, foram selecionadas estirpes representantes dos principais grupos para a realizagdo de outras
analises genotipicas e fenotipicas.
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