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Resumo

Este estudo objetivou estimar parametros genédceslecionar novos hibridos de
mandioca com alto potencial produtivo de raizesméda em ensaios preliminares de
producdo (EPP). Os experimentos foram realizados uem delineamento em blocos
casualizados com trés repeticdes, utilizando 6§&mies e 14 cultivares como testemunhas.
As caracteristicas avaliadas foram produtividadeadizes (PROD), indice de colheita (IC),
teor de matéria seca (MS) e produtividade de anfRROD-AMD). As estimativas de
herdabilidade individual{?) variaram de 0,89 + 0,21 para (PROD), 0,68 + (paa (IC),

0,57 + 0,17 para (MS) e 0,90 £ 0,21 (PROD-AMD). Aatia seletiva variou de 0,85 (MS) a
0,97 (PROD e PROD-AMD), demonstrando adequado ardento dos hibridos avaliados.
Estes parametros genéticos indicam efeitos gesétieomaior importancia em comparacgao
aos efeitos ambientais. Em consequéncia, os gayg@mgticos com a sele¢éo dos 10 melhores
hibridos de mandioca foram de 82,2%, 18,0%, 7,784,8% para PROD, IC, MS e PROD-
AMD, respectivamente em comparacao com as 14 atdtivde mandioca.

Palavras Chave:Melhoramento, produtividade, amido, matéria seftajdos.

Introducao

Apesar da sua importancia econbmica e social ngilBra cultura da mandioca
(Manihot esculentaCrantz) tem apresentado produtividade média desade 13,61 t.Ha
(FAO, 2014), sendo bastante inferior aquela olgidaoutros paises a exemplo da Tailandia.
De modo geral, além da baixa ado¢cédo de insumodtigocem areas marginais, 0 uso de
variedades inadequadas é um dos principais faparasessa baixa produtividade de raizes no
Pais.

Os restritos programas de melhoramento genétiamatalioca tém se dedicado ao
aumento da produtividade de raiz e amido, resigtéagporagas e doencas e melhoria na
qualidade das raizes, sobretudo para o mercaddunan Contudo, para maximizar os ganhos
genéticos por ciclo de melhoramento, é precisoaadttratégias de selecdo mais adequadas
aos diferentes tipos de populacbes segregantemetarésticas de interesse. Por meio dos
parametros genéticos populacionais € possivelrditar a contribuicdo dos efeitos genéticos
e ambientais sobre o carater em selegcdo. Destaafaontonhecimento dos parametros
genéticos para as caracteristica de maior impadatagrondmica possibilitam a adocado de
métodos de melhoramento mais adequados. Assimirabtdho teve como objetivo estimar
parametros genéticos em ensaio preliminar de p&mdecselecionar hibridos de mandioca
com alta produtividade de raizes e amido.

Material e Métodos

Foram avaliadas 68 progénies oriundas de 23 pdpesasegregantes, ha fase
preliminar de producéo (EPP). O plantio do expentmdoi realizado em 2013/2014 na area
experimental da Alianca Cooperativa do Amido, nanitipio de Laje (Bahia), utilizando o
delineamento em blocos casualizados com trés ¢épsti 16 plantas por parcela, com o
espacamento de 0,90 m x 0,80 m entre plantas, ramti4 testemunhas (Eucalipto, Fécula
Branca, BRS Formosa, BRS Gema Ovo, IAC90, BRS B&$§ Kiriris, Mani Branca, 9624-
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09, Cascuda, Cigana, BRS Caipira, BRS Dourada e B&8inha). A colheita foi realizada
de forma manual aos 12 meses apds o plantio.

As caracteristicas agrondmicas avaliadas forarténasseca das raizes, em % (MS),
obtido pelo método gravimétrico; produtividade dées, em t.ha(PROD); produtividade
de amido, em t.na(PROD-AMD) e indice de colheita (IC) (relacdo enpeso de raizes e
peso da planta considerando parte aérea e raizes).

A estimacdo de componentes de variancia para cadateristica foi obtida pelo
procedimento REML (Méxima Verossimilhanca Restrigg)licada ao modelo linear misto,
utilizado para avaliagéo de clones ndo aparentamodelineamento em blocos ao acaso. A
predicdo de valores genéticos foi feita pelo métdldP (melhor predigédo linear néo
viesada). As analises REML/BLUP foram realizadasy auxilio do programa SELEGEN
(Resende, 2002).

Resultados e Discussao

As estimativas dos componentes de variancia saeseqtadas na Tabela 1. Os
caracteres que apresentaram as maiores estime#vherdabilidade individualh{) foram

PROD (0,890,21) e PROD-AMD (0,90£0,21), embora estimativas den? para IC

(0,68+0,18) e MS (0,57+0,17) fossem de magnituddiama. Por outro lado, a herdabilidade
média genotipica foi bastante elevada (>0,94) pR®D e PROD-AMD, e alta para IC
(0,81) e MS (0,73), indicando a importancia dositefegenéticos aditivos para estas
caracteristicas. Por outro lado, alguns autores démonstrado herdabilidades moderadas
para numero (0,65), peso (0,63) e produtividadeailees em mandioca (0,53) (Asante &
Dixon, 2002). Entretanto, diferencas nos valorehibos de parametros genéticos se devem
ao fato de que a herdabilidade ndo é uma propredastente somente ao carater, mas
também da populacdo sob estudo, da forma de medsurdo carater, das variaveis
ambientais e do tipo de populacéo em analise. ©datepadréo (s) dd associados a cada

carater variaram de moderados a altos, porém deéracamm que as herdabilidades sao
estatisticamente maiores que zero.

Tabela 1. Estimativas dos componentes de variancia e coefésede determinacdo da
analise conjunta dos experimentos para avaliacgwathutividade de raiz (PROD), indice de
colheita (IC), teor de matéria seca (MS) e prodigide de amido (PROD-AMD) em
mandioca.

Caracteristicas

Parametros

PROD IC MS PROD-AMD

o’ 66,75 0,006 3,00 6,65
a? 8,18 0,003 2,25 0,73
o? 74,93 0,009 5,25 7,38
hi 0,89+0,21 0,68+0,18 0,57+0,17 0,90+0,21
hZ 0,94 0,81 0,73 0,95
Fog 0,97 0,90 0,85 0,97
CVg 41,19 11,84 4,85 41,91
CVe 14,42 8,12 4,20 13,89
CVr 2,86 1,46 1,16 3,02
MG 19,83 0,64 35,70 6,15

62: variancia genotipici 5?2 : variancia residualg? : variancia fenotipic hZ: herdabilidade individual no
sentido amplo dentro do blociy: : herdabilidade média genotipicfgg a acuracia da selecdo dos
genétipos; CVg: coeficiente de variacdo genotipiC&e: coeficiente de variacdo residual; CVr:
coeficiente de variacao relativa; MG: média geeatdracteristica avaliada.
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A acuracia f, ) foi de alta magnitude (variacdo de 0,85 a 0,6Que garante uma

boa relacéo entre os valores preditos e 0s rea@ndsso o correto ordenamento dos hibridos
para fins de selegdo. Os coeficientes de varisgsidual (CVe) foram considerados de baixa
magnitude (variagdo de 4,20 a 8,12), sobretudcsedratar de caracteristicas quantitativas.
Por outro lado, os coeficientes de variacdo geiatifCVg), sobretudo para PROD (41,19) e
PROD-AMD (41,91) foram bastante elevados, o que amatna variabilidade genética
suficiente para selecdo de clones dentre das pesg@valiadas. J&, os coeficientes de
variagao relativa (CVr =CVg/CVe) foram maiores cueinidade, indicando uma situacao
favoravel para a selecdo em todos as caractesistisie ambiente.

Os valores genotipicos preditos médios foram d8318ha’ para produtividade de
raizes, 6,15 t.hade amido, 35,70% de matéria seca e 0,64 de iddiamlheita (Tabela 1).
Contudo, a selecdo dos 10 melhores hibridos delatsofamilias indica a possibilidade de
ganhos expressivos para a maioria das caractasigliabela 2).

Tabela 2. Valores genotipicos preditos (u+g), ganhos geoetiem percentagem (GG%)
referente & selecdo dos 10 melhores hibridos dediown em comparacdo com as
testemunhas para produtividade de raizes (PROBigeirde colheita (IC), teor de matéria
seca (MS) e produtividade de amido (PROD-AMD).
PROD IC MS PROD-AMD
Clone u+tg GG% Clone u+g GG% Clone u+g GG% Clone u+g GG%
09-17 39,4 98,8 24-0170,8 28,8 47-09339,7 11,1 09-17 12,3 99,9
34-69 36,6 91,7 47-067 0,7 22,4 37-14 38,4 9,3 13-35 11,7 94,7
24-017 354 87,3 47-0700,7 20,1 47-05938,2 8,5 34-69 11,6 92,7
13-35 35,3 84,9 47-0740,7 17,8 47-134383,0 8,0 24-15510,8 88,3
47-054 346 829 06-04 0,7 16,8 24-1587,8 7,6 47-06510,5 84,7
24-155 33,4 80,5 3141 0,7 16,1 47-0787,7 7,1 24-01710,4 82,1
47-137 31,4 77,3 24-1550,7 15,4 47-06537,6 6,7 47-05410,4 80,2
47-065 31,2 74,8 47-0980,7 148 3466 37,6 6,5 47-13710,0 78,1
09-24 31,0 72,7 37-26 0,7 14,3 34-41 37,46,3 34-45 9,6 75,5
24-169 30,5 70,8 24-1620,7 135 47-06037,3 6,1 24-169 9,3 73,2

9624 09 25,9 56,3 0,6 3,7 37,8 7,3 8,8 63,6
BRS Caipira 27,6 60,8 06 51 37,5 6,4 9,2 67,7
BRS Dourada 18,6 31,4 06 7,2 33,9 1,0 54 25,1
BRS Formosa 22,8 45,1 0,7 19,0 35,0 2,0 6,9 44,6

BRS Gema Ovo8,1 3,5 05 1,6 36,9 5,3 26 43

BRS Jari 10,1 6,7 0,7 8,7 32,6 0,1 28 59
BRS Kiriris 17,2 24,9 0,7 139 36,5 4,7 55 275
BRS Verdinha 24,4 52,1 06 41 34,0 1,2 7,0 457

Cascuda 12,5 10,4 0,6 4,8 32,0 0,0 33 75

Cigana 6,8 1,0 0,4 0,0 37,7 6,9 2,2 1,8

Eucalipto 24,0 495 0,6 3,5 351 2,1 7,3 50,6
Fécula Branca 4,2 0,0 0,5 0,9 35,8 3,3 1,2 0,0

IAC90 6,8 1,8 0,6 5,9 35,0 2,0 2,0 1,0
Mani Branca 23,9 48,4 0,6 6,8 355 2,8 7,4 53,6

*Variedades em italico referem-se as testemunhasxperimento

Todos os hibridos de mandioca selecionados na faskminar de producao
apresentaram desempenho relativo superior ao desmenhas. Atualmente estes hibridos
estdo sendo avaliados em ensaios avancados decfoodun diferentes ambientes no
Nordeste do Brasil.

Conclusao

1) A herdabilidade e acuracia seletiva das carattas produtividade de raizes, indice de
colheita, teor de matéria seca e produtividadendidaforam de média a alta magnitude na
fase preliminar de produgdao.
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2) A selecdo dos 10 melhores hibridos na fase kchbmgroducéo possibilitou ganhos nos
valores genotipicos preditos de 82,2%, 18,0%, %&784,9% para PROD, IC, MS e PROD-
AMD, respectivamente, em comparagédo com 14 cuéiszde mandioca atualmente utilizadas
no sistema de producdo da mandioca.

Agradecimentos

Os autores agradecem a CAPES, CNPq e Fapesb pekesséo das bolsas de estudo
e apoio financeiro para execuc¢do da pesquisa.

Referécia
ASANTE, K.; DIXON, A.G.O. Heritability studies ofogne cassava genotyp&gest African
Journal of Applied Ecology, v. 3, p. 49-53, 2002.
FAO (2014) FAOSTAT database. FAO, Rome Italy. http://faostat.fao.org/ Acesso em 26 Jan
2015.
RESENDE, M. D. V .Software Selegen—-REML/BLUP Colombo: Embrapa Florestas, 2002.
67 p. (Embrapa Florestas. Documentos, 77).

09 a 13 de Novembro de 2015, Foz do Iguacu - PR.



