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Estudo da expresséo e validacdo de genes candidatos induzidos em
condi¢cdes de deficiéncia hidrica em feijdo-comum (Phaseolus vulgaris
L.)

Robson Botelho de Araljo?, Anna Cristina Lanna?, Gesimaria Ribeiro Costa Coelho®, Wendell Jacinto Pereira®, Paula Arielle Mendes
Ribeiro Valdisser®, Claudio Brondani®, Rosana Pereira Vianello”

A seca é considerada um dos principais fatores que comprometem a producdo mundial do feijdo-comum, afetando 73%
da area plantada na América Latina. Esse estresse abiético pode ser agravado quando associado com alta temperatura

e ocorre nos estadios de floracdo e enchimento de grdos. Na ultima década diversos estudos de sequenciamento de
transcritoma levaram a identificacdo de genes potencialmente relacionados a resposta da planta ao estresse de deficiéncia
hidrica. Existe uma forte demanda para explorar esse acervo de genes e valida-los quanto ao potencial de serem alvos
para o desenvolvimento de marcadores biolégicos Uteis para a selecdo e desenvolvimento de gendétipos com maior
tolerancia a seca. O objetivo deste trabalho foi conduzir o experimento de deficiéncia hidrica em 25 gendtipos de feijéo,
incluindo variedades tradicionais (VTs) e linhagens/cultivares em ambiente controlado de casa de vegetacdo, selecionar e
avaliar os perfis de expressdo de genes candidatos previamente identificados como associados a tolerancia a deficiéncia
hidrica e altas temperaturas. O delineamento foi de latice com os tratamentos (niveis hidricos) arranjados em blocos,
utilizando trés repeticdes por tratamento, totalizando doze repeti¢des (seis colunas para cada nivel hidrico) para cada

um dos 25 gendtipos. Os gendtipos foram avaliados quanto aos atributos agronémicos (produtividade de graos, gréos
por coluna, grdos por vagens, vagens por coluna, nimero de grédos inteiros e chochos) e moleculares (expressado génica
diferencial). Os dados foram submetidos & anélise de variancia (ANOVA) e a comparacdo de médias pelo teste Tukey (p
< 0,05). Para a analise molecular, 11 gen6tipos contrastantes quanto a tolerancia ao estresse estdo sendo analisados
em quatro épocas: 24 horas, sete e 15 dias ap6s o inicio da restricao hidrica (mantido 50% da capacidade de campo do
solo) e sete dias ap6s a retomada da irrigagdo. A extracdo de RNA e sintese de cDNA total foram conduzidas utilizando
produtos comerciais e gPCR conduzida no equipamento QuantStudio® 7 (Thermo Fisher Scientific) utilizando sondas

de hidrélise. Quanto aos resultados de produtividade, o impacto do estresse imposto nas plantas de feijao-comum foi
acentuado, apresentando uma variacdo de 0,17 a 5,37 g planta®. Os genétipos que mantiveram produtividade superior
a 50% em condicoes de deficiéncia hidrica e alta temperatura (méaxima de 40,3 °C) foram trés variedades tradicionais e
seis linhagens/cultivares comerciais. Desses, uma VT e uma linhagem internacional figuraram dentre os mais produtivos
tanto em condicdo irrigada quanto em condicdo de estresse multiplo. Desses, 11 foram selecionados e estdo sendo
avaliados quando a expressao diferencial para dez genes-alvo e dois endégenos. As informagdes geradas possibilitardo
validar genes previamente identificados em RNAseq, bem como elencar novos genes que poderdo ser alvos para estudos
avancados, contribuindo para uma melhor compreensdo dos mecanismos de tolerancia em feijao-comum.
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