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Resumo

Cynodon é constituido por espécies rasteiras de regides tropicais e subtropicais. Devido ao seu
polimorfismo, a taxonomia do género ainda nao foi definitivamente estabelecida. A fim de auxiliar
na discriminacdo de espécies, a citotaxonomia pode contribuir com a caracterizagdo do numero,
tamanho e morfologia cromossémica. O objetivo deste trabalho foi comparar o indice de
assimetria cariotipica de oito acessos provenientes do banco de germoplasma do United States
Department of Agriculture e da Embrapa Gado de Leite, Juiz de Fora-MG: Cynodon dactylon var.
dacytlon (PI1291151-20); Cynodon transvaalensis (P1289923-09); Cynodon dactylon var.
polevansii (PI1289750-10); Cynodon incompletus var. hirsutus (P129175301PL15); Cynodon sp
(P1291755-24; P1224148-28; P1224147-13); e Cynodon nlemfuensis (ERX-7). As raizes foram
pré-tratadas com ciclohexamida 0.025% por 2 horas e fixadas em Carnoy. A digestédo foi
realizada com mix enzimatico, a 37°C, por 1 hora. As laminas foram preparadas com técnica de
secagem a chama e coradas em Giemsa 5%. Os dados morfométricos foram obtidos em dez
metafases/acesso empregando o programa MicroMeasure 3.3 e os cariogramas foram
construidos com Adobe Photoshop. A classificagcdo morfolégica dos cromossomos foi baseada
na proposta de Levan et al. (1964). O numero basico de x=9 corrobora a descricdo para o
género, no qual Cynodon nlemfuensis e Cynodon incompletus var. hirsutus apresentaram
2n=2x=18. Cynodon sp (P1291755-24) apresentou 2n=3x=27. Cynodon dactylon var. dacytlon,
Cynodon transvaalensis e Cynodon sp. (P1224148-28; P1224147-13) apresentaram 2n=4x=36.
Cynodon dactylon var. polevansii apresentou 2n=5x=45. Baseado em trés critérios de assimetria,
Cynodon incompletus var. hirsutus possuiu o cari6étipo mais assimétrico com cromossomos
classificados como submetacéntricos. Os demais acessos apresentaram apenas Cromossomos
metacéntricos e Cynodon nlemfuensis exibiu o cariétipo mais simétrico. A variabilidade
cariotipica pode ser utilizada na compreensao dos mecanismos de evolu¢cao cromossémica, em
que a assimetria pode ser ocasionada por rearranjos cromossémicos. As analises demonstraram
que, apesar da variacao no nivel de ploidia, os cariétipos dos acessos sdo semelhantes em
relacdo a morfologia, com excecdo de Cynodon incompletus var. hirsutus. Os resultados obtidos
contribuiram para a caracterizagdo do germoplasma e para gerar informagdes importantes a
respeito da determinacéo do grau de proximidade entre os acessos de Cynodon.
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