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Introdução 

A fusariose do maracujazeiro tornou-se, nos últimos anos, fator de grande relevância 

para a cultura, pois a agressividade destes patógenos pode comprometer totalmente os 

pomares. Segundo (Fischer et al., 2005), existem duas espécies de Fusarium spp que 

causam danos a cultura do maracujazeiro, Fusarium solani (podridão do colo) e Fusarium 

oxysporum f. sp passiflorae (morte prematura), ambas culminam na morte das plantas 

infestadas. 

 Silva et al. (2013), apontam resultados positivos no controle biológico contra F. 

oxysporum f.spp. passiflorae, utilizando-se bactérias do filo actinomicetos, sinalizando um 

resultado positivo no controle da murcha de fusarium do maracujazeiro. 

O objetivo desse trabalho foi identificar por meio de sequenciamento de DNA, os 

isolados bacterianos antagonistas a Fusarium spp.  

 

Material e Métodos 
Os isolados bacterianos, com ação antagonista a Fusarium spp, foram obtidos 

através amostragem da rizosfera de plantas de maracujazeiro sadias, e de plantas de 

maracujazeiro com sintomas de fusariose, foram coletadas 50 isolados bacterianos no 

município de Terra Nova do Norte, MT. A comprovação do antagonismo foi realizado em 

trabalhos prévios. 

Para a purificação, os isolados bacterianos foram replicados em meio TSA solido, em 

formato de estria e esgotamento total. Após purificação os isolados foram armazenados em 

Eppendorf no freezer a -80 ºC. 

A amplificação foi confirmada por eletroforese em gel de agarose 1,2% (p/v) e o 

fragmento de tamanho esperado (1400 pb) observado sobre luz ultravioleta. Os isolados 

foram identificados por meio de sequenciamento da região 16 S rDNA. A amplificação das 

regiões 16S rDNA foi realizada por PCR direto de colônias sem extração de DNA. Os 

iniciadores utilizados foram o PO27F (5’ - GAGAGTTTGATCCTGGCTCAG - 3’ e 1387R (5’ – 

CGGTGTGTACAAGGCCCGGGAACG - 3’) (White et al., 1990). Os produtos de PCR de bactérias 

foram purificados com isopropanol 100% e etanol 70%, e parcialmente sequenciados 
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utilizando o iniciador “reverse”. As sequências obtidas foram comparadas por BLAST (Basic 

Local Alignment Search Tool) (Altschul et al., 1990) contra a base de dados do GenBank. 

Após a comparação com a base de dados, as sequências foram utilizadas para alinhamento 

e análise filogenética no programa MEGA versão 4.0 (Tamura et al., 2007). 

 

Resultados e Discussão 
Após identificação, verificou-se a ocorrência de duplicatas, portanto foram 

selecionados 22 isolados bacterianos: Rummeliibacillus stabekisii strain NBRC 104870, 

Microbacterium paraoxydans strain NR-0255548-1, Bacillus methylotrophicus strain CBMB 

205 NR-116240-1, B. pseudomycoides strain NBRC 101232, B. aerius strain 24K, B. 

toyonensis strain BCT-7112, B. bataviensis strain NBRC 10244, B. subtilis strain 168 e IAM 

121118, B. deserti strain ZLD-8, B. circulans strain ATCC 4513, B. anthracis SBS1, 

Bevibacillus formosus strain NBRC 15716, Lysobacter qummosus strain KCTC 12132, 

Arthrobacter pascens strain DSM20545 NR-026191.1, A. nicotinovorans strain DSM 420 16 

S, A. nigatensis strain LC4, A.  liuii strain DSXY973, Corynebacterium ilicis strain ICMP 

2608, Cellulosimicrobium cellulans strain ATCC 12830. Paenibacillus chitinolyticus strains 

NBRC 15660 e Sinomonas atrocyanea strain DSM-20127. 

A próxima etapa do trabalho será a verificação de antagonismo “in vivo” contra os 

isolados de Fusarium spp em plantas de feijão. 

 

Conclusão 
Foram selecionados 22 isolados bacterianos antagonistas a Fusarium spp. que serão 

utilizados nos testes “in vivo” em plantas de feijão. 
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