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A infecgd@o por Apple chlorotic leaf spot virus (ACLSV) (género Trichovirus,
familia Betaflexiviridae) é amplamente difundida em macieiras, pereiras,
ameixeiras, pessegueiros, damasqueiros e cerejeiras, entre outras espécies.
Em muitas cultivares destas espécies a infeccdo € latente, variando
conforme a sensibilidade da cultivar. A Unica forma conhecida de
disseminagdo da infeccdo é por meio de material vegetativo infectado. A
proteina de movimento (MP) do ACLSV, responsavel pelo movimento viral
célula a célula pertence a superfamilia 30K. O objetivo do trabalho foi avaliar
a diversidade genética existente entre sete variantes do gene da MP de
ACLSV, isolado PR1 de ameixeira. O RNA total foi extraido de folhas e
ramos de ameixeira cv. Polli Rosa por adsor¢cdo em SiO2. O desenho dos
iniciadores baseou-se em estudo in silico de sequéncias do gene MP
depositadas no GenBank e incluiu andlise comparativa de 16 isolados de
ACLSV, alinhando-se as sequéncias com o software CLC Sequence Viewer
(Qiagen). Os iniciadores CL 5717s 5'GAT GGC GAT GAT GAT AAG GGG
TCA C3e CL 7103as 5GCC TCA CAC ACC TGG CGGS3', posicdo em
relagdo ao acesso NC_001409, foram utilizados para RT-PCR. O fragmento
de DNA de tamanho esperado foi clonado e sete clones da mesma
amplificacdo por RT-PCR foram sequenciados pelo método de Sanger.
Comparando-se as sequéncias obtidas de nucleotideos (nt) e aminoacidos
deduzidos (aad), pOde-se verificar algumas posices em que ocorriam
diferengas entre as 7 variantes do mesmo isolado. Essas substituices de
nucleotideos podem ser mutagdes silenciosas ou de substitui¢do, alterando
aminoacidos traduzidos. A maior distancia genética verificada entre as
variantes foi de 1,301% (nt) e 2,174% (aad). Assim como outros isolados
depositados no GenBank as variantes do isolado PR1 apresentam
conservagao nas extremidades 3’ e 5'.
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