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DIFERENTES METODOS DE ESTIMACAO DE COMPONENTES
DE VARIANCIA EM VARIEDADES CRIOULA DE MILHO
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O melhoramento vegetal esta em fungdo da genética, do ambiente e da interagdo genética x ambiente, logo €
importante ressaltar que o melhoramento de plantas é uma estratégia para aumentar a produgido de
alimentos, em relagdo a adaptagdo da planta ao ambiente e ndo do ambiente a planta e, com isso aumentar o
potencial produtivo de espécies cultivadas. Portanto, é necessario estudo para que se conheca a
variabilidade genética de milho crioulo, para viabilizar o seu uso futuro e originar populagdes
com ganhos genéticos significativos, utilizados em programas de melhoramentos. Este trabalho
objetivou-se estimar diferentes métodos de componentes de varidncia em variedades de milho
crioulo. Foram utilizadas trés variedades de milho do tipo duro “Nawa Sheki” e uma do tipo
massa “Sheki Kui”, para obter informag¢Ges dos genes e estabelecer embasamentos para a escolha
dos métodos de melhoramento mais adequados. A selecdo foi aplicada em altura de plantas (AP),
altura da inser¢do de espigas (AIE) e didametro da espiga (DE). O experimento foi instalado na area da
Universidade Federal do Acre. A semeadura foi realizada no dia 09 de novembro de 2017 e a
colheita no dia 03 de margo de 2018. O delineamento experimental foi o em blocos casualizados
com cinco repeticdes. Os tratamentos foram constituidos por quatro genoétipos de milho oriundos da
aldeia indigena Kaxinawa do Vale do Jurua - Acre. A parcela experimental foi constituida por duas
fileiras de 5 m de comprimento, com espagamento de 1 m entre linhas e 0,50 m entre plantas. Utilizou-se
o programa GENES para estimar os parametros genéticos, procedimento aplicado ao estudo da
diversidade genética com base em informagdes fenotipicas. As estimativas dos pardmetros
genéticos foram obtidas empregando os métodos da Analise de Varidncia (ANAVA), Mdxima
Verossimilhanca (ML), Maxima Verossimilhanca Restrita (REML) e o Estimador Quadratico Nio
Viesado de varidncia minima (MIVQUE). Dos quatro métodos aplicados, os que apresentaram
valores similares (p>0,05) foram: ANAVA, REML e o MIVQUE, cujos resultados ficaram entre
0,081 a 3,862. Por outro lado, O ML apresentou diferenga significativa (p<0,05) nas variaveis
avaliadas, ficando entre 0,065 a 3,09. Para as caracteristicas estudadas, o método ML nio ¢é
confiavel para estimar os componentes de varidncias para a cultura do milho.
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