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GenOmica comparativa de Serratia marcescens endofiticas isoladas de Zea mays com linhagens de Serratia de
diferentes estilos de vida
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Neste estudo, foi realizada a comparac¢do dos genomas de duas linhagens endofiticas de Serratia marcescens isoladas
de Zea mays (SMCNPMS2112 e SmUFMG85) com outras 19 linhagens do género isoladas de diferentes ambientes.
Na andlise, buscou-se a identificagdo de genes indicativos do estilo de vida endofitico, promog¢do do crescimento de
plantas e patogenicidade. Observamos alta conservacdo dos genomas para caracteristicas relacionadas a colonizagdo e
promocao do crescimento de plantas independente da origem dos isolados, assim como para a produgdo de antibidticos,
resisténcia a drogas e fatores de viruléncia. Isso sugere que as diferencas que definem um determinado estilo de vida
entre as linhagens de Serratia avaliadas estdo mais relacionadas as variagdes na expressdo génica do que ao contetdo
de genes per se. Além disso, foram investigados profagos e ilhas gendmicas nas duas S. marcescens deste trabalho.
SMUFMGS85 apresentou trés inser¢des de profagos e, no genoma de SmMCNPMS2112, houve duas insergGes de profagos.
Outro interessante achado foi que grande parte das regides Unicas e acessdrias de ambos os genomas (SMUFMG85
e SmMCNPMS2112) estdo localizadas em ilhas genomicas. Por exemplo, nas ilhas gendmicas de SmMCNPMS2112,
detectou-se o sistema secretor do tipo lll, protease, quitinase, fimbrias, sideréforos e B-lactamas, enquanto nas ilhas de
SmUFMGS85, foram encontrados genes exclusivos que codificam para o sistema de secrecdo tipo IV, além de protease,
hemolisina, aquisicdo de ferro e producdo de ramnolipideos. Esses resultados contribuem para a compreensdo de
adaptagdes de genomas a nichos ecoldgicos especificos em relagdo a outros genomas similares, bem como para uma
visdo mais precisa e ampla sobre o potencial de bactérias para o desenvolvimento de bioinoculantes visando o cultivo
de importantes vegetais, como o milho. Sendo essa uma possivel forma de atender as demandas por modelos de
agricultura mais sustentaveis para o meio ambiente.
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