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Diversidade de acessos de mamoeiro quanto a reagao natural em campo ao virus
PRSV

Josimare Queiroz da Conceigdo!, Ana Maria Pereira Bispo de Castro', Viviane Peixoto Borges?, Paulo
Ernesto Meissner Filho3, Carlos Alberto da Silva Ledo?®

'Estudante da Universidade Federal do Recéncavo da Bahia, josimareqc@gmail.com, anamariapbs@hotmail.com,
2Pés-doutoranda PNPD/CAPES/UFRB, vivipborges@yahoo.com.br; 3Pesquisador da Embrapa Mandioca e Fruticultura,
paulo.meissner@embrapa.br, carlos.ledo@embrapa.br

O mamoeiro (Carica papaya L.) € uma cultura de grande relevancia para o agronegdcio brasileiro, por ser
considerado um dos principais produtores mundiais da fruta. Dentre os problemas enfrentados pela cultura
a susceptibilidade a doencas afeta diretamente sua produtividade. A mancha anelar € uma das principais
doencas do mamoeiro, causada pelo Papaya ringspot virus, PRSV, que causa danos irreversiveis a cultura.
Para evitar que a virose comprometa todo o pomar, a medida de controle utilizada é a remogao das plantas
infectadas. Desta forma, o avango econémico da cultura depende do desenvolvimento de cultivares com
caracteristicas superiores. Para isto, é relevante explorar o Banco Ativo Germoplasma de mamé&o da
Embrapa Mandioca e Fruticultura, com intuito de compreender a variabilidade genética existente. Assim,
este trabalho teve como objetivo avaliar a diversidade genética de acessos pertencentes ao Banco ativo de
Germoplasma de mamé&o para o PRSV em condigdes de campo e infecgcao natural pelo virus. A pesquisa foi
conduzida na Embrapa Mandioca e Fruticultura, em Cruz das Almas — BA. Foram avaliados 119 acessos de
mamoeiro do grupo Solo e Formosa, compostos por uma fileira de 11 plantas, totalizando 1.419 plantas. As
avaliagOes foram feitas no periodo de abril de 2017 a margo de 2018, cada planta foi observada visualmente
para detectar os sintomas caracteristicos da mancha anelar. Os sintomas observados foram clareamento
das nervuras, mosaico, distorcdo das folhas jovens, estrias nos peciolos e anéis nos frutos. Foi realizada
andlise multivariada de agrupamento, considerando a distancia euclidiana como medida de dissimilaridade
a partir dos dados padronizados. Os agrupamentos hierarquicos a partir da matriz de distancia foram
obtidos pelo método UPGMA — Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean. A validagdo dos
agrupamentos foi determinada por meio do coeficiente de correlagdo cofenético. O critério para definicdo do
numero de grupos foi baseado no pacote “NbClust” do programa R. As analises foram realizadas com
auxilio do programa estatistico R. Os resultados das analises de agrupamento indicaram a formacéo de
quatro grupos. Os acessos CMF 072 e CMF 249 formaram o grupo 1, nele foi constatado o aparecimento da
doenca, logo no més de abril, apresentando 27% das plantas infectadas e em agosto 100% das plantas
estavam infectadas. No grupo 2, constituido por 10 acessos, foi constatado a presenca da doenca a partir
do més de maio, com 10% das plantas apresentando a doenca e com seis de avaliagado, no més de outubro,
100% das plantas encontravam-se infectadas. O grupo 3 constituido por 20 acessos, nele foi observado a
presenga da doenga a partir do més de junho apresentando 10% de plantas infectadas e em outubro quase
100% das plantas ja apresentavam a doenga. Em relagdo ao grupo 4, o maior grupo, constituido por 87
acessos. Nele, grande parte das plantas apresentou a doenga nos ultimos meses de avaliagdo, em
dezembro, 10% das plantas estavam infectadas, até ao término das avaliagdes as plantas nao foram
infectadas completamente. Com isto, pode-se concluir que existe diversidade genética entre os acessos
estudados e que os acessos do grupo 4 apresentam potencial para serem utilizados em programas de
hibridacdo visando a geragao de cultivares resistentes ao virus.

Significado e impacto do trabalho: Apesar de o Brasil ser o segundo pais produtor de maméao, sua
comercializagdo no mercado internacional de frutas € limitada. O virus (Papaya ringspot virus), PRSV reduz
a produgédo da cultura em algumas regides. Os acessos presentes no BAG de mamoeiro s&o caracterizados
e avaliados para conhecer a sua potencialidade para posterior utilizagdo no programa de melhoramento
genético, dando a este a possibilidade de direcionar o desenvolvimento de gendétipos com caracteristicas
superiores, visando ampliar a base genética atual do mamoeiro pela geragédo de novas cultivares, de forma
a se ter maior qualidade de frutos e resisténcia as principais pragas e doengas.

92


mailto:josimareqc@gmail.com
mailto:paulo.meissner@embrapa.br

	RG_16_74_18_V03_PDF

