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Antracnose do sorgo, causada por Colletotrichum graminicola tem sido des-
crita como uma das doengas que reduzem significativamente a produgio de
graos. A variabilidade genética dos dos patégenos aumenta a dificuldade para
obtencdo de plantas resistentes. RAPD e RFLP-PCR foram utilizadas para
caracterizar a variabilidade. Trinta e sete isolados, oriundos de 4 regides distin-
tas do Brasil foram obtidos. Para caracterizar as ragas de viruléncia dos patégenos,
foram utilizadas 10 cultivares diferenciadoras, frente as quais os patégenos
foram desafiados. Para obtencdo dos perfis de RAPD foram utilizados 15
primers e 11 endonucleases de restri¢do sobre os rDNAs 18s, amplificados
pela PCR. O perfil gerado pelo RAPD demonstra a existéncia de pequenas
diferencas entre as populagdes, portanto indicando que alguns grupos dos isola-
dos t€m peculiaridades que podem correlacionadas com suas origems geogra-
ficas. Os perfis obtidos através de RFLP-PCR foram, essencialmente, idénti-
cos para todas as enzimas, mesmo se considerando uma regiao do genoma
varidvel, o que indica uma alta conservagao dos sitios de restricdo na regiao
18s nestes isolados. Nao foi possivel demonstrar com seguranga se hé correla-
¢do entre os fendtipos de viruléncia observados e os perfis obtidos para cada
uma das técnicas, mas especialmente nos padrdes gerados por RAPD.
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