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A falta de cultivares de pera adaptadas as condi¢des edafoclimaticas do Sul do Brasil é um dos
fatores limitantes para o desenvolvimento da cultura no pais. Na tentativa de superar este
problema, as atividades de pesquisa que visam o melhoramento genético da pereira no Brasil
foram retomadas a partir do inicio de 2006. O objetivo deste estudo foi selecionar marcadores
moleculares SSR disponiveis na literatura e utiliza-los para analisar uma amostra de acessos de
pera da cole¢do de germoplasma mantida pela EPAGRI-EE Cacador. Uma amostra diversa de
43 acessos de pera foi avaliada. Foram selecionados 62 marcadores microssatélites
desenvolvidos para espécies frutiferas e recuperados na literatura. Para selecionar os locos
microssatélites foram realizadas reacdes de amplificacdo em vdrias temperaturas de
anelamento, visando identificar a mais adequada para amplificacdo. Os produtos da
amplificagdo foram separados em gel de poliacrilamida denaturante 6% e corados com nitrato
de prata. A otimiza¢do dos 62 primers resultou em 23 marcadores polimérficos que foram
aplicados a amostra de acessos de pera. Os 10 primers mais polimodrficos foram utilizados para
analisar a diversidade genética presente no germoplasma. Na andlise de diversidade percebe-
se a variabilidade da amostra estudada, com coeficientes de dissimilaridade variando entre
0,00 e 0,96. Foi possivel visualizar o agrupamento de duas cultivares que apresentaram 100 %
de similaridade, ‘William’s’ e ‘Bartlett’, indicando que os dois acessos constituem uma
duplicata. A andlise com marcadores SSR resultou na formacgdo de trés grupos, peras
européias, peras hibridas e peras asiaticas. Neste estudo, foi possivel diferenciar as cultivares
chinesas ‘Ya-Li’ e ‘Tzu-Li’ das cultivares japonesas. Os marcadores selecionados neste trabalho
tém sido utilizados em uma série de aplicacBes praticas, que tem contribuido para a
organizagao dos recursos genéticos de pera e também para o melhoramento genético como a
construcdo de perfil genético das cultivares de pereira ‘Ya-Li’ e ‘Carrick’ e a confirmacdo de
hibridos resultantes do cruzamento de pereira ‘Housui’ x ‘Abate Fetel’.



