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Resumo

O feijéo-caupi (Vigna unguiculata (L.) Walp.) é uma leguminosa bastante cultivada nas Regides Norte e
Nordeste do Brasil, sendo uma fonte geradora de emprego e renda, além de constituir um dos mais importantes
componentes da dieta alimentar para as populacfes mais carentes da regido. Assim, objetivou-se redlizar a
caracterizacdo morfoagrondmica para andlisar a divergéncia genética de gendtipos de feijao-caupi, de porte
semi-ereto e ereto. O ensaio foi conduzido na Embrapa Meio-Norte, Teresina, Piaui, utilizando-se o
delineamento blocos casualizados, com duas repeticOes, realizado em outubro de 2010. Avaliou-se:
comprimento da vagem, peso da vagem, nimero de gréos por vagem, peso de graos por vagem, peso de 100
gréos, producdo total, comprimento e largura do foliolo terminal. Os genétipos apresentaram elevada
variabilidade genética para a maioria dos caracteres avaliados. Houve a formagcdo de quatro grupos de
similaridade genética e os resultados evidenciaram a presenca de variabilidade entre os gendtipos.

Introducédo

O feijéo-caupi ou feijdo-de-corda (Vigna unguiculata (L.) Walp.) € uma leguminosa bastante cultivada
nos tropicos semi-aridos da Africa, Brasil e Estados Unidos. No Brasil, seu cultivo se concentra nas Regifes
Norte e Nordeste, sendo uma forte geradora de emprego e renda, além de constituir um dos mais importantes
componentes da dieta alimentar para as popul agdes mais carentes da regido (Frota et al. 2000).

O cultivo de feijao-caupi, nos Ultimos anos vem adquirindo maior expressao econdmica (Freire Filho et
al. 2005) e devido a essa demanda é importante a selecdo de gendtipos superiores com caracteristicas que
possam ser usadas em programas de melhoramento. Por essa razéo, o melhoramento vem buscando plantas com
uma arquitetura mais ereta, de porte mais compacto, com ramos mais curtos e resistentes a0 acamamento
(Bezerra 1997) atendendo aos produtores empresariais, possibilitando uma colheita mecanizada.

A divergéncia genética visa a seleg@o de genitores para formacdo de hibridos ou mesmo para a formagéo
de novas populagdes segregantes oriundas do intercruzamento de gendtipos divergentes com caracteristicas
agrondmicas complementares. Os estudos sobre a diversidade genética nas colecbes de germoplasma podem ser
realizados a partir de caracteres morfologicos de natureza qualitativa ou quantitativa (Moreira et al. 1994),
fornecendo informacdo a respeito da variabilidade existente em sub-amostras, permitindo o maior uso dos
gendtipos disponiveis e desenvolvimento de cultivares melhoradas.

Este trabalho teve como objetivo caracterizar morfoagronémicamente 20 gendtipos de feijéo-caupi de
porte semi-ereto e ereto e estimar a diversidade genética presente entre os gen6tipos.

Material e M é&odos

O ensaio foi conduzido na area experimental da Embrapa Meio-Norte, no municipio de Teresina, Pl.
Foram utilizados 20 gendtipos de porte semi-ereto e ereto de feijao-caupi, sendo 16 linhagens: MNCO2-675F-4-
9, MNCO2-675F-4-2, MNCO2-675F-9-2, MNCO2-675F-9-3, MNCO2-676F-3, MNCO2-682F-2-6-2F-2-6,
MNCO2-683F-1, MNCO2-684F-5-6, MNCO3-725F-3, MNCO3-736F-7, MNCO3-737F-5-1, MNCO3-737F-5-
4, MNCO3-737F-5-9, MNCO3-737F-5-10, MNCO3-737F-5-11, MNCO3-737F-11 e quatro cultivares. BRS-
Tumucumague, BRS-Cauamé, BRS-Itaim e BRS-Guariba.

O delineamento experimental adotado foi de blocos casualizados, com duas repeticdes. As parcelas foram
congtituidas por uma fileira de 3,0m cada. O espacamento foi de 1,0m entre linhas e 0,3cm entre plantas. O
plantio foi realizado em outubro de 2010.
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Foram avaliados 0s seguintes caracteres quantitativos. comprimento da vagem (COMV) em centimetros,
peso da vagem (PV), peso de gréos por vagem (PGV), peso de 100 gréos (P100G), produgéo total (PROD), em
gramas, nimero de gréos por vagens (NGV), comprimento do foliolo termina (CFT) e largura do foliolo
terminal (LFT), em centimetros.

Na andlise da diversidade genética foram empregados métodos multivariados, onde foram aplicadas
técnicas de agrupamento. Foi utilizada a distancia generalizada de M ahalanobis como medida de dissimilaridade
a partir da qual se realizou o agrupamento dos diferentes gendtipos por meio do método hierarquico UPGMA.
As andlises foram realizadas utilizando-se o programa computacional Genes (Cruz 2001).

Resultado e Discussao

O teste F detectou diferencas significativas entre os acessos, para os caracteres COMV, PV, NGV,
P100G, PROD e LFT evidenciando a presenca de variabilidade genética entre os acessos estudados
apresentados na Tabela 1. O coeficiente de variago para os seis caracteres oscilou entre 4,60% a 38,24% para
comprimento de vagem e producéo total, respectivamente, valores esses esperados por se tratar de variaveis de
natureza quantitativa sendo bastante influenciados pelo ambiente e considerados valores de baixo a médio,
indicando boa precisdo experimental .

Tabela 1. Quadro de andlise de variancia dos dados referentes ao comprimento da vagem (COMV), peso da
vagem (PV), nimero de gréos por vagem (NGV), peso de gréos por vagem (PGV), peso de 100 gréos (P100G),
producgo total (PROD), comprimento do foliolo terminal (CFT) e largurado foliolo terminal (LFT).

F.V. GL Quadrados Médios

COMV PV NGV PGV P100G PROD CFT LFT
Blocos 1 9,90 119,37 8,46 169,66 6,93 66,77 1,13 0,03
Tratamentos 19 5,84**  33,00* 4,37* 16,40ns  6,05* 17885,78* 1,82ns 1,80*
Residuo 19 0,82 14,04 1,59 16,07 2,33 7337,48 1,22 0,80
Média 19,71 33,00 13,29 27,31 20,05 224,00 9,07 6,98
CV (%) 4,60 11,36 9,50 14,68 7,62 38,24 12,19 12,86

** a* ggnificativos a1 e 5% de probabilidade, respectivamente, pelo teste F e ns ndo-significativo, pelo teste F.

Os valores méaximos de divergéncia genética, calculados com base na distancia de Mahaanobis, (D? =
144,19) foi obtido para a linhagem MNCO2-676F-3 com a cultivar BRS-Tumucumague, enquanto que o menor
valor (D? = 1,98) foi apresentado pelas linhagens MNCO3-737F-5-9 e MNCO3-737F-5-11 significando maior
similaridade entre os caracteres considerados. Estudo semelhante foi realizado por Silva et a. (2009), que
avaliando a diversidade genética entre 20 acessos de feijdo-caupi de porte ereto e semi-ereto do Banco Ativo de
Germoplasma da Embrapa Meio-Norte, obteve 0 méximo valor de divergéncia entre os acessos TV x-5058-09C
e MNCO05-784B-38-2 (D =106,42).

As distancias D2 obtidas entre todas as possiveis combinagdes de cada um dos gendtipos estudados é
apresentada na Tabela 2. Observa-se que a maioria apresentou suas respectivas D2 maiores, quando combinadas
com as cultivares BRS-Tumucumaque e BRS-Itaim. Esse fato revela que esses gendtipos sd0 0s mais
divergentes no grupo e por isso devem receber uma atencéo especia por parte dos programas de melhoramento
em feijao-caupi, sendo estes acessos 0os mais indicados para a utilizagdo em combinagdes hibridas, devido a dta
divergéncia genética encontrada e a maior probabilidade de encontrar combinagBes génicas favoraveis
permitindo a selecdo de parentai's promissores.



Tabela 2. Estimativas das distancias generalizadas de Mahal anobis (D?) reativas a 20 gendtipos de feij&o-caupi.
Teresing, PI, 2011.

Gendtipos 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20
1 1355 238 1910 1453 808 2244 17,09 1025 4429 1193 1644 1028 2551 426 2600 7600 3098 8311 2624
2 1254 1434 3339 1696 2638 3281 2603 4825 2327 1541 2609 4499 1587 2508 71,17 4249 9565 1874
3 583 3010 3215 4351 3880 4042 7694 2701 3443 3609 5227 2620 3406 11766 2871 11541 37,90
4 2427 2938 4082 2721 3099 7012 2816 2327 2953 4965 2019 3909 11101 1581 11592 27,67
5 2696 4621 2097 17,42 8882 31,31 4757 2677 5576 1933 6407 14419 2805 14186 5434
6 575 1179 587 27,56 1452 1331 1861 3503 1086 2094 5159 4481 7840 1985
7 1223 1414 1682 2344 1820 2069 4817 21,73 2474 4074 6490 7883 14,83
8 831 2004 1419 1662 1279 2924 1023 2672 6355 3002 69,89 1584
9 429 1917 2044 1385 3540 905 3608 71,9 3435 9314 2553
10 338 2148 4399 5569 3808 2601 1845 9490 4560 1644
1 2032 647 11,9 564 863 6577 31,20 4228 2565
12 2159 3516 1418 1809 37,32 37,63 6266 697
13 853 198 2111 7199 2698 5394 2615
14 1522 17,73 71,13 4007 3368 46,73
15 1926 6831 2472 6281 19,02
16 3965 50,83 2867 2481
17 13542 49,29 40,16
18 10857 51,14
19 69,42

1: MNCO2-675F-4-9; 2: MNCO2-675F-4-2; 3: MNCO2-675F-9-2; 4: MNCO2-675F-9-3; 5: MNCO2-676F-3; 6: MNCO2-682F-2-6-2F-
2-6; 7: MNCO2-683F-1; 8: MNCO2-684F-5-6; 9: MNCO3-725F-3; 10: MNCQO3-736F-7; 11: MNCO3-737F-5-1; 12: MNCQO3-737F-5-
4; 13: MNCQO3-737F-5-9; 14: MNCOS-737F-5-10; 15: MNCO3-737F-5-11; 16: MNCO3-737F-11; 17: BRSTUMUCUMAQUE; 18:
BRS-CAUAME; 19: BRS-ITAIM; 20: BRS-GUARIBA.

O dendrograma evidenciou a formagdo de quatro grupos diguntos (Figura 1) a 45% de similaridade. Os

gendtipos MNCO3-737F-5-9 e MNCO3-737F-5-11 que apresentam a menor D? ficaram agrupados em um
mesmo sub-grupo, enfatizando a similaridade entre eles e as cultivares BRS-Tumucumague e BRS-Itaim que
s80 as mais divergentes em relagdo aos outros gendtipos permaneceram cada uma em um grupo isolado.

divergéncia genética entre os gendtipos.
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Os gendtipos avaliados apresentaram variabilidade para os caracteres analisados, demonstrando que ha

Figura 1. Dendrograma da similaridade genética entre vinte gendtipos, obtido por UPGMA, com base na matriz

de dissimilaridade dos dados morfol 4gicos.
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