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Resumo: Este trabalho propde caracterizar a diversidadecideo populacdes de
Bertholletia excelsa na regido do Norte Mato-Grossense e verificartautesacdo da
diversidade nessas populagfes. Foram coletadagramde pelo menos 40 individuos
adultos em cada populagéo (Itauba, CotriguacuaJuifiita Floresta). Em Alta Floresta
foram coletadas amostras de dois fragmentos. OssDdé& amostras foram analisados
com sete locos SSR previamente desenvolvidos paspécie. O numero de alelos por
locus (A) variou de 5,28 a 7,71. ltalba demonstrou a maiga @e cruzamento
aparente, indicando maior ocorréncia de reprodugémada entre as arvores dessa
regido. Apesar disso, a heterozigosidade obseratin e esperada @ séo,
respectivamente, igual e menor que a media daslgudms. A analise de variancia
molecular (AMOVA) indicou que a maior parte da dsidade encontrada esta dentro
de cada populacdo (86,8%), o que € comum em estle@dsversidade genética com
SSR em espécies arboreas tropicais. As estimatvalivergéncia genéticlsf) entre

os pares de populacdes variaram de 0,09 a 0,2@aetogque para o conjunto de todas
as populacbes estudadas, o valorbge foi 0,166. Foi observada estruturacdo nas
populacdes, com divergéncias genéticas moderadasmasmo em populacdes
geograficamente proximas, possivelmente devidgtura na continuidade florestal.
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