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Resumo: No Brasil tem-se atualmente 51 espécies com cole¢des nucleares ja estabelecidas,
dentre as quais destaca-se o milho, o arroz, a mandioca e a pupunha. Pode-se citar como suas
principais vantagens: a diminui¢ao do espaco requerido em campo para implantagao da mesma e
reducgbes de capital e de mao de obra para sua manutencdo. Uma colegdo nuclear é um grupo
limitado de acessos que representa, com um minimo de repetitividade, a maxima diversidade
genética conservada de uma espécie. Entre as atividades necessarias para o estabelecimento de
uma colegdo nuclear de maméao (Carica papaya L.) esta a avaliacdo dos gendétipos com uso de
descritores morfoagrondémicos. Trata- se de um estudo baseado em caracteres qualitativos e
quantitativos, de facil deteccao e mensuragao. Considerando a existéncia de diversidade intra-
acesso no germoplasma de mamoeiro, em fungao das polinizagdes cruzadas entre diferentes
plantas do mesmo acesso, foram selecionadas para o presente estudo 285 plantas oriundas de 97
acessos de mamoeiro disponiveis no Banco Ativo de Germoplasma de Mamado da Embrapa
Mandioca e Fruticultura (BAG-Mamao). Esta selegdo foi realizada com intuito de reduzir a
variabilidade intra-acesso e maximizar a variagdo genética entre acessos, considerando a
existéncia de diferentes sistemas reprodutivos. As avaliagbes morfoagronébmicas das plantas
selecionadas foram realizadas com uso de uma lista contendo 27 descritores quantitativos e 16
descritores qualitativos. Essa listagem foi definida a partir do “Catalogo de germoplasma de
mamao”, ajustado a partir dos descritores elaborados pelo ex-International Board for Plant Genetic
Resources - IBPGR em 1988. Os dados obtidos estdo em fase de andlise e espera- se que os
descritores utilizados sejam Uteis para selecionar os acessos que melhor representem a
variabilidade genética da colecao original.
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