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Baculovirus sdo virus em forma de bastdo, envelopados, com DNA dupla fita
circular, sendo que a maioria das espécies infecta insetos da ordem Lepidoptera.
Devido a seu potencial como agentes de controle de pragas na agricultura e
florestas, eles tem sido empregados com sucesso como bioinseticidas. O
mandarova da mandioca (Erinnyis ello) € uma importante praga da mandioca e da
seringueira com alta capacidade de migracdo. Neste trabalho é apresentada a
caracterizacado de um baculovirus com ocorréncia em populagcdes de Erinnyis ello
em area privada (agricultura familiar) no municipio de Cruzeiro do Sul, Acre
(Latitude -7,55086; Longitude -72,72570). Inicialmente particulas virais foram
purificadas de larvas com sintomas de infeccao através de ultracentrifugacéo em
gradiente de sacarose. Apés tratamento para microscopia eletronica seguido de
contraste com acetato de uranila 2%, as particulas foram fotografadas utilizando-
se microscopio eletronico JEOL 1011. O virus de forma ovalada, apresentando
apenas um virion por envelope e com menos de 0,5 uM, foi identificado como
sendo do género Betabaculovirus (extinto género Granulovirus) da familia
Baculoviridae. Em seguida o DNA viral foi extraido através de ciclos de fenol e
cloroformio, digerido com diferentes enzimas de restricdo e submetido a
eletroforese em gel de agarose. A analise dos perfis de restricdo obtidos com as
enzimas Bam HI e com Hind Il revelou um total de sete e de trés fragmentos,
respectivamente. Na clivagem com Pst I, foram identificados oito fragmentos
molares e trés submolares. Na digestdo com Eco RI foi observado um namero
superior a vinte fragmentos incluindo varias bandas submolares. Embora tenha
apresentado algumas diferencas, o perfil de restricdo do DNA do isolado EeGV
coletado no Acre foi similar ao descrito para o isolado EeGV proveniente de Itajai,
SC, cujo genoma completo possui 102,759 bp. A determinacdo da sequéncia
genbmica do isolado do Acre encontra-se em andamento.
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