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IDENTIFICACAO DE POLIMORFIMOS DE BASE UNICA (SNPs) EM GENES
RELACIONADOS A TAXA DE OVULACAO EM OVINOS.
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Estudos genéticos em diferentes racas de ovinoBrdsil e do mundo mostraram
resultados de mutagcdes em genes associados aooleomta foliculogénese,
determinando a fertilidade e a taxa de ovulacaqu&wias completas de dois genes
relacionados a taxa de ovulaca8MP-15 e GDF-9 obtidas por dados de
sequenciamento de Nova geracdo do genoma de 7&sguinvenientes do repositorio
do Consorcio internacional do Genoma Ovino (ISGE®pram identificados,
respectivamente, nos ger®BF-9 e BMP-15 um total de 57 e 107 sitios polimérficos,
sendo 28 e 73 localizados em introns e 13 e 8 rosse Oito destes SNPs ja foram
descritos na literatura e encontrados nas racdslaBe Cambridge e Santa Inés. O
critério de selecdo para os SNPs informativos foRencentual de genotipagem >85%;
MAF> 0,01; e se estavam em Equilibrio ldardy Weinberg. Analises de desequilibrio
de ligacao foram realizadas também para selecamdit®res marcadores para compor
um painel de baixa densidade e, ao final, foramcgmhados 29 SNPs informativos (11
no GDF-9 e 18 noBMP-15). Estes SNPs serdo usados para compor um paibelixie
densidade para prolificidade e otimizar a genogpaglos animais pertencentes aos
programas de conservacdo e melhoramento de oviaoSntbrapa e Organizacdes

parceiras.
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