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Prémio

86-1 Estudo filogenético da diversidade do género Bradyrhizobium por ML SA e utilizacao desta
técnica para designar possiveis hovas espécies.
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Resumo

Bactérias simbidticas fixadoras de nitrogénio, também chamadas popularmente de rizébios, tém grande relevancia agrondmica,
pois fornecem quantidades significativas de N para as plantas e colaboram para a recuperagéo de solos e ambientes degradados.
Nos ultimos anos, com o avango das técnicas moleculares e das andlises genéticas, diversos traba hos tém demonstrado que
bactérias apresentam uma elevada diversidade genética, resultando em reclassificagOes taxondmicas e na descrigdo de novas
espécies. Apesar do gene ribossomal 16S (16S RNAr) ainda ser utilizado em andlises filogenéticas de procariotos, sua dta
conservagdo ndo € capaz de revelar diferengas entre espécies de diversos géneros, incluindo Bradyrhizobium. Outras
metodologias, como o MLSA (Multilocus Sequence Analysis), estéo sendo utilizadas para elucidar esses casos, com bons
resultados. Neste trabalho, 15 estirpes de Bradyrhizobium sem posicionamento taxondmico claro foram utilizadas em estudos de
filogenia e taxonomia com base na técnica de MLSA. Para isso, quatro genes housekeeping foram sequenciados, resultando em
uma sequéncia concatenada, que foi utilizada para a construgéo de uma arvore filogenética, que foi comparada com a arvore do
gene 16S RNAr. Das 15 estirpes, oito agruparam com a espécie B. pachyrhizi, enquanto as SEMIAS 6159 e 6480 ocuparam
posi¢des isoladas, e dois grupos (SEMIAS 6399 e 6404, e SEMIAS 690, 1153 e 1190) ndo apresentaram semelhanca genética
com nenhuma espécie descrita. Esses grupos merecem estudos mais detalhados, pois apresentam grande potencia de
representarem espécies novas. As estirpes SEMIAS 690, 1153 e 1190 foram selecionadas para estudos visando a descrigdo de
uma nova espécie, tendo inicio um estudo polifasico (analises genéticas, fenotipicas e filogenéticas). Dos resultados obtidos até o
presente momento, o perfil de BOX-PCR agrupou as estirpes com mais de 73% de similaridade entre si, e inferiores a 66% com
as espécies ja descritas. Os testes fenotipicos (fontes de carbono, testes morfol égicos, condigdes de crescimento) so congruentes
entre as estirpes representantes das novas espécies e as demai's analises necessarias para descri¢ao de espécies procarioticas estdo
em andamento. Os resultados obtidos confirmam que a técnica de MLSA é eficiente para estudos filogenéticos de procariotos,
mostrando ser uma forma segura e rapida de andlise da diversidade dos géneros e identificacdo de possiveis novas espécies.
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