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Resumo

As bactérias do género Brucella sao os agentes causadores da brucelo-
se, doenca infecciosa que tem impacto econémico negativo na cadeia
produtiva da carne e do leite. A deteccao dessas bactérias ainda é reali-
zada por meio de cultivo microbioldgico e testes soroldgicos. Recente-
mente, a espectrometria de massas MALDI-TOF vem sendo bastante
utilizada como um método para a identificacdo de microrganismos. O
objetivo deste estudo foi empregar espectrometria de massas MALDI-
TOF para a identificacdao de Brucella spp. apds cultivo e isolamento
bacteriano. Amostras padrao de B. abortus e B. suis foram cultivadas
em meio liquido seletivo TSB durante 48 horas a 37°C, com agitacéo
de 200 rpm. Apds centrifugacdo, as células foram ressuspensas em
agua ultrapura estéril e inativadas com etanol a concentracao final de
70%. Paralelamente, foram obtidas col6nias isoladas, apds crescimento
por 48 horas a 37°C em meio sélido TSA. Para as anélises por MALDI-
TOF, as bactérias de meio liquido foram submetidas a extracdo com
acido formico 70% e acetonitrila 100%, enquanto que as colbnias
foram aplicadas diretamente na placa do espectrémetro de massas.
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A matriz 4cido alfa-ciano-4-hidroxicinamico foi utilizada para a obten-
cao dos espectros de massas em um Autoflex Ill Smartbeam (Bruker
Daltonics). Os perfis espectrométricos foram analisados manualmente
e os resultados permitiram distinguir as espécies B. abortus e B. suis
em ambas as condicoes de cultivo. Finalmente, foram gerados os perfis
espectrométricos consenso de cada uma das espécies, de modo a
inclui-los em banco de perfis espectrométricos do programa computa-
cional Biotyper (Bruker Daltonics), que permite atualmente a distincédo
de 5627 espécies de microrganismos. Em uma préxima etapa empre-
gar-se-a esta metodologia para a deteccao e identificacao de bactérias
do género Brucella a partir de amostras de tecido bovino com lesdes
sugestivas de brucelose, visando estabelecer o uso de MALDI-TOF para
o diagndstico de brucelose bovina.
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