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RESUMO: A andlise conjunta de variaveis qualitativas e quantitatitesn sido
apontada como uma ferramenta Util para uma estimatiais robusta da diversidade
genética entre 0os acessos de uma colecdo de gasmapl O objetivo do presente
trabalho foi promover a analise simultanea de vargqualitativas e quantitativas e
posterior agrupamento para definicdo da diversidgeeética entre gendtipos de
maracujd por meio do algoritmo de Gower. Foram iastas 13 caracteristicas
qualitativas e 23 quantitativas em 22 acessos gemtes da Colecdo de maracuja da
Embrapa Mandioca e Fruticultura. Os dados forantisats de forma conjunta pelo
algoritmo de Gower, detectando-se variabilidadeapas variaveis qualitativas e
quantitativas. Os quatro grupos formados permitieadistingdo precisa de acessos de
maracujazeiros. O coeficiente de correlacdo cofamdta analise conjunta foi altamente
significativo (CCC = 0.94*) quando comparado cora coeficientes das analises
individuais. Foi possivel identificar que dentroudea mesmo grupo existe similaridade
entre os acessos. Contudo, entre 0s grupos, poddesg sobre a presenca de
variabilidade para os descritores minimos utilizadadicando que estes gendtipos
podem ser utilizados como parentais em programasmdioramento genético.
Portanto, a andlise simultdnea de variaveis qtishta e quantitativas utilizando o
algoritmo de Gower foi eficiente na avaliagdo daediidade genética entre os
genotipos de maracujazeiros quando comparado coanasses individuais dessas
variaveis.
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