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A melancia [Citrullus lanatus (Thunb.) Matsum. & Nakai], uma das cucurbitaceas mais cultivadas no mundo, tem
como um dos fatores limitantes de producdo sua estreita base genética, que contribui para a sua elevada
suscetibilidade a problemas fitossanitarios. Contudo, a utilizacdo de cultivares tradicionais tem contribuido para o
melhoramento da cultura. Assim, objetivou-se com esse trabalho caracterizar genétipos de melancia provenientes
do Nordeste brasileiro em duas épocas de cultivo. Os experimentos foram conduzidos na Horta Experimental do
Departamento de Ciéncias Vegetais da Universidade Federal Rural do Semi-Arido, DCV — UFERSA, Mossor6-RN.
Trinta sementes de cada genotipo, acesso/cultivar, foram semeadas em bandejas de poliestireno expandido com 128
células, contendo substrato comercial para producdo de mudas de cucurbitaceas. As bandejas foram mantidas em
casa de vegetacgdo até o transplantio para campo que foi realizado quando as plantulas apresentaram a segunda folha
definitiva. A irrigagdo adotada foi a localizada por gotejamento realizada duas vezes ao dia. Em campo adotou-se
delineamento em blocos casualizados com quatro repeticbes e 22 tratamentos (20 acessos e duas cultivares
comerciais). A parcela experimental foi constituida por cinco plantas espacadas por 3,0 m entre fileiras e 0,9 m
entre plantas. A adubacdo e os tratos culturais foram os recomendados para a cultura. Quando da florag&o as plantas
foram submetidas a poliniza¢des controladas para obtencdo de progénies endogdmicas. Foram aplicados o0s
descritores: comprimento do ramo principal (CRP); numero de ramos secundarios (NRS); didmetro do ramo
principal (DRP); massa dos frutos (MF); formato do fruto (FF); Didmetro transversal (DT); espessura da casca na
regido peduncular (EP); comprimento do fruto (CF); espessura da casca na regido inferior (El); espessura da casca
na lateral esquerda (EE); espessura da casca na regido lateral direita (ED); cor da polpa (CP); cor externa do fruto
(CF); padrdo de listras (PL) e teor de solidos soltveis (SS). Os dados foram submetidos a andlise de variancia
individual e conjunta. Para os estudos de diversidade genética realizou-se agrupamento pelo método de Tocher e
avaliou-se a contribuicdo relativa dos descritores para a divergéncia genética. Observou-se diferenca entre a maioria
dos gendtipos avaliados. O agrupamento de Tocher foi eficiente em separar 0s acessos em sete grupos. Com relagéo
a contribuicdo dos descritores para a divergéncia genética observou-se variagdo quando consideradas as diferentes
épocas de cultivo. Os descritores PL, CP, CF, DT, FF, EP, PF e C contribuiram com 79,12% para a determinacdo da
divergéncia genética entre os acessos quando avaliados na primeira época de cultivo. Na segunda época, 0s
descritores que mais contribuiram para a expressdo da divergéncia foram CP, FF, PL, SS, ED, PF, EE, CF, El e EP,
explicando 80,23% da dissimilaridade total. Para a anélise conjunta, os descritores PL, CP, FF, CF, EP, EE, PF, ED
e SS explicaram 82,91 % das diferencas. Existe variabilidade genética entre os acessos estudados. Embora a maior
parte dos descritores responsaveis pela divergéncia observada na primeira época também tenham contribuido para
explicar a divergéncia na segunda época, sua contribui¢do relativa foi diferenciada, bem como para a anélise
conjunta, podendo-se inferir que os descritores podem ter sido influenciados pela época de cultivo.
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