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A pecuaria brasileira € baseada na producdo de bovinos em pastos, sendo a cigarrinha-das-
pastagens (Notozulia entreriana) uma das pragas de maior impacto econémico, por reduzir a
produtividade forrageira. A selecdo de gramineas do género Brachiaria resistentes é a forma mais
adequada de equacionar esse problema, entretanto, a avaliacdo fenotipica de inimeros genétipos,
durante a selecdo genética em Brachiaria, € laboriosa em um carater de expressao tardia. Baseados
nesses antecedentes, esse estudo teve como objetivos identificar e validar marcadores moleculares
do tipo microssatélite (SSR) associados a resisténcia a N. entreriana em B. brizantha e em hibridos
interespecificos. Foram caracterizados quanto a resisténcia 118 acessos apomiticos poliploides de
B. brizantha, os quais foram também genotipados com 152 marcadores microssatélites em gel de
poliacrilamida. A analise da associacdo gendmica ampla (GWAS) foi baseada no modelo linear
misto e os efeitos dos marcadores estimados por meio do software Tassel, com ajuste ou ndo da
estrutura de populacdo. Trés locos e seus alelos apresentaram efeitos genéticos significativos e
foram utilizados na selecdo para resisténcia em 544 hibridos interespecificos obtidos dos
cruzamentos entre B. brizantha x B. ruziziensis e B. decumbens x B. ruziziensis. Os hibridos foram
avaliados fenotipicamente para obtencdo da porcentagem de sobrevivéncia de cada individuo sob
infestacdo com cigarrinhas, em condicGes experimentais controladas. As extracdes de DNA dos
individuos e as reagbes de PCR seguiram protocolos padronizados. A genotipagem foi
automatizada em sequenciador de DNA e o resultado obtido pelo programa GeneMapper. Na
populagdo inicial de B. brizantha, os alelos de maior efeito responderam por 70% da
suscetibilidade e 51% da resisténcia a N. entreriana. A correlacdo entre os valores fenotipicos e
gendmicos para resisténcia na populacdo inicial foi de 80%. Entretanto, essa correlagéo foi de 15%
na populacdo de hibridos e indica que a predi¢do da resisténcia ndo correspondeu ao fenotipo
observado. B. brizantha, B. decumbens e B. ruziziensis fazem parte de um mesmo complexo
agamico, o que resulta em auséncia de barreiras de cruzamento e na obtengédo de hibridos viaveis
no cruzamento. Mesmo assim, a estratégia de utilizar a populacdo de B. brizantha para determinar
a associacdo dos marcadores ndo foi suficiente para transferir a informacdo para os hibridos
interespecificos envolvendo as duas outras espécies do género, ou seja, as duas populacdes
apresentavam composigdo genética diferente. Houve ainda a interferéncia de diferentes métodos
de analise dos microssatélites nas duas populaces, em que ndo ocorreu reprodutibilidade,
condicdo essencial para viabilizar a GWAS.
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