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Resumo:

O algodao ¢é a principal fonte de fibra natural e representa cerca de 50% da produgao mundial. O Brasil
ocupa a quinta posicdo entre os maiores produtores, para a safra 2014/15 a producdo em pluma esta
estimada em 1.5 mil toneladas. Dada a sua importancia para o agronegdcio, a fibora é sempre alvo dos
programas de melhoramento genético, com pesquisas que visam o melhoramento das propriedades
fisicas (comprimento e qualidade) e quimicas (teor de celulose), além da produtividade da pluma. Muitos
dos genes estudados em relagéo as fibras estao presentes em algumas vias biolégicas e sdo ativamente
expressos durante o todo o desenvolvimento da fibra, outros sdo diferencialmente expressos durante as
diferentes fases: iniciagéo (-3 = 3 dias ap6s antese - DPA), elongacao (5 + 25 DPA), formacao da parede
celular secundaria (20 + 45 DPA) e maturacdo (40 + 50 DPA), estas fases envolvem os processos
biomecanicos de rapida divisdo celular, diferenciacdo e expanséao, indicando que um grande ndmero de
genes participa do processo regulatério do desenvolvimento da fibra. No presente estudo, seis genes
(GhASH, GhFIBO10, GhGLUC, GhMYB, GhOVU e GhUDP) identificados em estudos prévios a partir de uma
biblioteca subtrativa de botéo floral do algodoeiro foram avaliados quanto a expressao em trés estadios
da fase de elongacao das fibras (8, 10 e 18 DPA). As fases estudadas nesse trabalho consideraram o inicio
de diferenciacao dos tricomas até a fase de elongacao que precede a formacao da parede secundaria. As
fibras foram coletadas de acordo com seu periodo ontogenético e posteriormente foi obtido o RNAm e
sintetizado o cDNA utilizando kits. Para as analises quantitativas via RT-qPCR foi utilizado o termociclador
Eco™ Real-Time PCR System (lllumina). Todas as reacdes foram feitas em triplicata experimental e os
dados brutos de fluorescéncia para determinacdo da curva de Melt, valores de Cts e os graficos foram
gerados automaticamente pelo termociclador. Para normalizacdo da reacdo foram utilizados os genes
constitutivos GhACT (Actina), GhUBQ14 (poliubiquitina) e GhPP2A (subunidade catalitica de fosfatase 2A),
e para andlise do padrdao gerado foi utilizado a quantificacao relativa. Todos os genes apresentaram
padrao de expressao diferenciado para todos os estadios avaliados. O gene GhF/BO70 apresentou
expressao mais acentuada em 10 DPA, enquanto que os demais genes apresentaram em fibras com 18
DPA. Dentre esses genes, o gene GhGLUC, compreendendo as g/ucanases necessarias para a sintese de
celulose, revelou o maior pico de expressao aos 18 DPA sugerindo sua atuacéo no desenvolvimento das
fibras diretamente na fase de elongacao. Considerando-se, contudo, os valores relativos da expressao de
cada gene, surpreendentemente o GhUDP, que envolve uma classe de enzimas que atuam diretamente na
fase de elongacéao das fibras, apresentou em nossos estudos um nivel de expressao baixo. Os resultados
obtidos neste trabalho fornecem informacdes relevantes de genes que atuam na fase de elongacéao das
fibras. Esse periodo tem sido bastante investigado, uma vez que o comprimento das fibras de algodao é
uma caracteristica determinante da qualidade e rendimento. Porém, outros estudos sdo necessarios para
0 avanco do conhecimento, bem como para o isolamento de promotores, de modo a contribuir com o
programa de melhoramento genético do algodao visando melhorar os atributos intrinsecos das fibras.

Palavras-chave:

Algodao, elongacéao das fibras, transcriptoma, RT-gPCR

1de2 24/03/2016 08:39



10° CONGRESSO BRASILEIRO DO ALGODAO file:///F:/Livro de Resumos 10° CBA/_source/resumos/R0377-5.html

Apoio:

Embrapa e Capes

2de?2 24/03/2016 08:39



