Associacdao de um
polimorfismo no gene
FABP3 com caracteristicas
de produtividade em
bovinos da raca Canchim
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Resumo

A raca Canchim transmite aos seus descendentes caracteristicas
desejaveis como tamanho, velocidade de crescimento, qualidade de
carcacga e adaptacao aos tropicos. O gene FABP3 esta envolvido no
metabolismo de lipideos e na modulacdo do crescimento e proliferacédo
celular. Objetivou-se estimar as frequéncias alélicas e genotipicas do
polimorfismo FABP3/G-A e avaliar sua associacdo com caracteristicas
de qualidade de carcaca e carne em animais Canchim. Este polimor-
fismo de nucleotideo Unico (SNP) foi identificado pela primeira vez no
Laboratério de Genémica e Melhoramento Animal da Embrapa Gado

de Corte e depositado no GenBank (KM 382065.1). O DNA genémi-
co foi extraido de 224 animais participantes das Provas Canchim de
Avaliacao de Desempenho realizadas nos anos de 2011 e 2012. Foram
coletados fenétipos relacionados a produgéao, qualidade de carcaca e
funcionalidade, sendo ganho de peso diario, peso final nas provas, area
de olho de lombo (AOL), espessura de gordura subcutanea, marmo-
reio, conformacao frigorifica, perimetro escrotal, umbigo, pelagem,
pigmentacdo de mucosas e aprumos. A genotipagem foi realizada por
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PCR em Tempo Real e os dados obtidos foram submetidos a andlise de
variancia utilizando o procedimento General Linear Mode/ do programa
estatistico SAS. Foram observadas frequéncias genotipicas de 56,8%
para o genétipo GG, 39,2% para GA e 4,0% para AA. As frequéncias
alélicas foram de 25,0% para o alelo A e 75,0% para o G. A andlise de
variancia indicou efeito significativo (P<0,05) sobre peso de entrada
nas provas (P=0,0095) (periodo de adaptacédo), peso ao inicio das pro-
vas (P=0,0160) e peso ao final das provas (P=0,0126). Os resultados
obtidos diferem dos encontrados na literatura, onde este SNP apresen-
tou associacao com AOL e a razdao AOL/Peso de carcaca quente em
animais cruzados. Este marcador apresentou potencial para ser incluido
em painéis de baixa densidade, visando a selecdo de animais superiores
em programas de melhoramento genético da raca Canchim.
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