Associacao genémica ampla
na selecdao para apomixia
em Panicum maximum jacq.
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Resumo

Panicum maximum é uma graminea forrageira de alta qualidade, com

as cultivares mais produtivas no mercado brasileiro e adaptada a varios
tipos de clima e solos. Dentre os desafios do melhoramento desta for-
rageira encontram-se as dificuldades em compreender o mecanismo da
reproducdo por apomixia e a identificacdo precoce do modo de repro-
ducao em progénies hibridas. O objetivo deste trabalho foi identificar e
validar marcadores moleculares microssatélites associados a apomixia
em uma populacao hibrida de P. maximum. Foram feitas analises gen6-
micas em 400 individuos do Banco de Germoplasma (BAG) com base em
30 marcadores microssatélites (SSR) e foi estimada a correlacdo entre os
valores fenotipicos dos individuos e os seus valores genético-genémicos.
Analises iniciais em acessos apomiticos e sexuais do germoplasma iden-
tificaram os primers que deram origem aos marcadores com 0s maiores
efeitos na expressao do carater apomixia. Esses primers microssatélites
foram experimentados em uma populacao de hibridos intraespecificos

de P. maximum, obtidos do cruzamento entre um acesso apomitico
(Tanzania) e dois gendtipos sexuais (S10 e S12). Os hibridos intraespe-
cificos analisados foram caracterizados quanto ao modo de reproducéo,
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se sexual ou apomitico, por meio de anélise de sacos embrionarios por
microscopia. As analises moleculares foram baseadas em marcadores
SSR obtidos de trés locos analisados estatisticamente como binérios.
A eletroforese foi automatizada em sequenciador de DNA e a genotipa-
gem realizada pelo programa GeneMaker. Observou-se uma diferenca no
numero de alelos esperados e obtidos nos acessos do BAG em funcéao
de modificacdo no método de leitura dos produtos de PCR, afetando

a reprodutibilidade dos marcadores. Dessa forma, a correlacédo entre
marcadores de maior efeito no modo de reproducao dos hibridos e os
seus valores fenotipicos foi de 20%. As préximas etapas nesse estudo
envolvem a padronizacdo da técnica de anélise molecular e a andlise da
populacdo hibrida como populacao de descoberta.
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