Variabilidade Genética de
Bactérias de N6dulos de
Arachis batizocoi por Meio
da Avaliacao do Perfil de
Amplificacao de Genes
Simbidticos

Genetic Variability of Bacteria
from Root Nodules of Arachis
batizocoi by Evaluation of the
Amplification Profile of Symbiotic
Genes

O isolamento de novas estirpes de rizébio para leguminosas é
importante para a obtencao de bactérias eficientes. A utilizacdo de
espécies silvestres como plantas-isca é uma estratégia promissora
para a obtencdo de novos isolados com capacidade simbidtica
superior. A confirmacao da presenca de genes simbiéticos em
novos isolados é uma ferramenta de selecao prévia, pois assegura
potencial simbidético dos micro-organismos e permite a sua selecao
para avaliacdes subsequentes mais laboriosas e dispendiosas.
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Variabilidade Genética de Bactérias de Nodulos de Arachis batizocoi ...

Objetivou-se, com este trabalho, caracterizar a variabilidade genética
de bactérias isoladas de nédulos de Arachis batizocoi por meio da
amplificacao de genes simbidticos. As bactérias foram isoladas de
nédulos de A. batizocoi cultivado em diferentes solos da regiao
Nordeste. Apéds e purificacao, o DNA das bactérias foi extraido com
kit comercial e a amplificacao foi feita por PCR para os genes nifH,
nodC e nodA; sendo, para os dois ultimos, as reacdes realizadas com
dois pares de iniciadores para a e B-rizébios, respectivamente. Foram
utilizadas cinco estirpes de referéncia, sendo dois Bradyrhizobium (a)
e trés Burkholderia (B). Os dados foram transformados em uma matriz
binaria para construcao de um dendrograma. Dos 44 isolados obtidos,
38 (86%) amplificaram o fragmento desejado, utilizando ao menos um
dos pares de iniciadores, sendo oito bactérias (21%) positivas para
os cinco pares de iniciadores. O dendrograma apresentou 17 grupos
e as duas estirpes de Bradyrhizobium permanecendo em um mesmo
grupo sem a presenca de bactérias de A. batizocoi. As estirpes de
Burkholderia permaneceram em mesmo grupo junto a oito isolados
novos. Trinta bactérias novas apresentaram padroes de amplificacao
distintos dos observados para as estirpes de referéncia. O elevado
numero de padrdoes de amplificacao para as estirpes novas demonstra
a elevada variabilidade genética dos isolados de rizébio de Arachis
batizocoi e indica sua variabilidade quanto a capacidade de fixar N.
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