Polimorfismo de
Amplificacao do Gene rpoB
como Nova Ferramenta
Molecular para o
Agrupamento de Bactérias
Associativas

Amplification Polymorphism of
rooB Gene as a New Molecular
Tool for Clustering Associative
Bacteria

A diversidade de bactérias promotoras de crescimento vegetal associada
a plantas nao leguminosas vem sendo caracterizada em diversos ensaios
bioquimicos e moleculares na busca pela selecdo de estirpes mais
eficientes. Novos métodos moleculares podem favorecer a selecao e
0 agrupamento de micro-organismos com caracteristicas semelhantes
otimizando os trabalhos de selecao microbiana e reduzindo custos
em analises demasiadas. O polimorfismo de genes constitutivos pode
caracterizar grupos de bactérias diferentes sendo aplicado como uma
avaliacdo complementar as demais analises. O presente trabalho
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teve como objetivo estudar o padrdao polimérfico de amplificacdo dos
genes constitutivos rpoB, recA, atpD e g/nll, em comparacdao com
a metodologia de amplificacdo do espaco intergénico ribossomal
(RISA) para o agrupamento e pré-selecdo de bactérias potencialmente
diazotréficas associadas ao sorgo e ao milheto. O DNA dos isolados
bacterianos foi extraido com kit comercial para a amplificacao do gene
16S rRNA e identificacao por meio do seu sequenciamento parcial. Em
seguida isolados pertencentes a diferentes géneros foram selecionados
para analise dos padrdes polimdrficos de amplificacdo por PCR de
fragmentos dos genes rpoB, recA, atpD, g/nll e da regido ITS (RISA).
Os produtos de PCR e os padrdes de amplificacdo foram submetidos a
eletroforese horizontal em gel de agarose. Os resultados indicaram que
os produtos de PCR para os genes recA, atpD e g/nll ndo apresentaram
um polimorfismo consideravel para a diferenciacao e o agrupamento dos
isolados. Porém o polimorfismo para os padroes de amplificacdo do gene
rpoB demonstrou um padrao claro de polimorfismo, em comparacao com
o ITS (RISA), que ja é utilizado de forma semelhante para anélise da
diversidade bacteriana. Desta forma, a andlise do polimorfismo resultante
do padrao de amplificacao do gene rpoB pode ser indicada como uma
nova metodologia de selecao de bactérias potencialmente diazotréficas
associadas a gramineas.
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