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INTRODUCAO

O género Passiflora é o mais abundante da familia Passifloraceae, distribuida em
aproximadamente 530 espécies e 400 hibridos artificiais (ULMER & MAC DOUGAL, 2004). Esse
género possui ampla variabilidade interespecifica e potencial para usos diversos, tanto alimentar,
medicinal, quanto ornamental, ainda subutilizados (MELETTI, 2011) ou com acOes de pesquisa e
desenvolvimento ainda incipientes (FALEIRO et al., 2011; MACHADO et al., 2015).

Nos bancos de germoplasma, a correta caracterizagdo e avaliagdo dos acessos presentes € de
fundamental importancia, podendo ser realizada com a utilizagdo dos descritores de cada espécie. Estes
descritores possibilitam diferenciar genotipos de acordo com uma série de caracteristicas, algumas com
maior e outras com menor grau de variabilidade. Uma etapa de extrema importancia que precede a
selecdo de gendtipos superiores € o estudo das associagOes entre as variaveis, pois em funcdo da
complexidade ou da dificuldade operacional de fenotipagem de alguns caracteres pode se lancar mao da
selecdo indireta (CRUZ et al., 2012). Além disso, o conhecimento das correlacbes permite tracar
estratégias de selecdo alternativas para maximizar os ganhos.

A técnica que permite a analise simultanea de dados quantitativos e qualitativos foi proposta por
Gower (1971). Este método permite a analise simultanea de variaveis continuas e categoricas, utilizando
uma escala de 0 a 1, independentemente do nimero de variaveis, como uma base de dados para a
padronizacdo, o que facilita a construcdo de um dendrograma. Objetivou-se no presente trabalho
caracterizar gendtipos de maracujd produzidos em sistema organico, com base em descritores
qualitativos e quantitativos, estimar a divergéncia com base na analise conjunta dos dados quantitativos
e qualitativos, e avaliar as correlacbes fenotipicas para caracteres de fruto em genotipos de
maracujazeiro.

MATERIAL E METODOS

Foram utilizados cinco gendtipos de maracujazeiro [Passiflora setacea (variedade Pérola do
Cerrado); P. gibertii (acesso BGP008); P.edulis Sims (variedades Gigante Amarelo e Sol do Cerrado) e
P. alata (acesso BGP 004)]. Os acessos P. alata (BGP 004) e P. gibertii (BGP 008) sdo pertencentes a
pesquisadores, EMBRAPA Mandioca e Fruticultura, Cristina.fatima-machado@embrapa.br;

ledo@cnpmf.embrapa.br, claudia.ferreira@embrapa.br
2Graduando, Universidade Federal do Recéncavo da Bahia, ikireis@hotmail.com
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colecdo de germoplasma de maracujd da Embrapa Mandioca e Fruticultura (latitude de 12°39°11”S,
longitude 39°07°19”W e altitude de 212m), localizada na cidade de Cruz das Almas, BA. As analises
quimicas foram realizadas em amostras de 30 frutos de P. alata, 60 frutos de P. gibertii e das variedades
Gigante amarelo e Sol do Cerrado e 120 frutos de P. setacea. Para os descritores fisicos foram
analisados 30 frutos de cada acesso. O estudo biométrico dos frutos foi realizado no Laboratério de Pos-
Colheita da Embrapa Mandioca e Fruticultura — CNPMF, periodo 2015/2016, sendo mensuradas as
seguintes caracteristicas: diametro longitudinal do fruto (mm); didmetro transversal do fruto (mm);
massa média de frutos (gramas); massa da casca + semente (gramas); espessura da casca (mm), peso da
polpa (gramas); rendimento da polpa (%); espessura da casca (mm); teor de sélidos sollveis (SS -
°Brix); acidez titulavel (AT = % 4cido citrico); relacdo SS/AT, pH e vitamina C ( mg de acido
ascorbico/100 g polpa). Dois descritores qualitativos foram avaliados, a cor do fruto (utilizando escala
de cores, variando de verde a alaranjado) e cor da polpa (utilizando escala de cores, variando de amarelo
a alaranjado), os quais fazem parte da lista dos descritores minimos do maracujd. Os dados foram
analisados de forma conjunta pelo algoritmo de GOWER.

Inicialmente, realizou-se a andlise individual para as variaveis quantitativas e qualitativas,
utilizando a distancia euclidiana média e a distancia de Cole-Rodgers (COLE-RODGERS et al., 1997),
respectivamente. Uma analise conjunta dos dados qualitativos e quantitativos foi realizada para a
determinacdo da distancia genetica, com base no algoritmo de Gower (1971). Os agrupamentos
hierarquicos das analises individuais e simultaneas a partir das matrizes de distancia genética foram
obtidos pelo método de UPGMA - Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean. A validagéo
dos agrupamentos foi determinada pelo coeficiente de correlacdo cofenético (CCC) (SOKAL &
ROHLF, 1962). A significancia dos CCC foi calculada pelo teste t de Mantel, com 1.000 permutacdes
(MANTEI, 1967). Para a obtencdo das matrizes de distancia genética das analises individuais e calculo
dos CCC (coeficiente de correlacdo cofenética), foi utilizado o programa Genes (CRUZ, 2008). A
matriz de distancia genética utilizando o algoritmo de Gower foi obtida pelo programa R (R
Development Core Team, 2014). O dendrograma foi obtido pelo programa Statistica 7.1 (STAT SOFT,
2005). O critério utilizado para a definicdo do nimero de grupos ideal foi o pseudo-t2, calculado com
auxilio do pacote “NbClust” do programa R (CHARRAD et al., 2014). Utilizou-se a correlacdo de
Pearson para verificar a existéncia de relagcdes entre as caracteristicas fisico-quimicas de frutos dos cinco
gendtipos de maracujazeiro, cultivado nas condi¢gbes edafoclimaticas de Cruz das Almas, Bahia. Para

esta finalidade, utilizou-se o aplicativo computacional Genes (CRUZ, 2008).
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RESULTADOS E DISCUSSAO

De acordo com os valores de matriz de dissimilaridade, a maior distancia entre os genétipos foi
de 0,93 entre a variedade Gigante Amarelo (P. edulis) e BGP 008 (P. gibertii). Do ponto de vista
agrondbmico, ambas as espécies sdo interessantes, a variedade Gigante Amarelo apresenta alta
produtividade, boa adaptacdo edafoclimética, alta qualidade de frutos e elevado rendimento de polpa, ja
0 acesso silvestre P. gibertii (BGP008) apresenta teor médio de vitamina C de 108,52 mg de acido
ascorbico/100 g e é considerado resistente a morte precoce e a outras doencas causadas por patdégenos
do solo.

O agrupamento hierarquico UPGMA (Figura 1) apresentou valor para a correlacdo cofenética (r
= 0,73*) significativo. A analise simultanea pelo algoritmo de Gower foi utilizada para representar
graficamente a variabilidade dos gen6tipos de maracujazeiro pela sua maior eficiéncia em quantificar as
diferencas entre eles (Figura 1). Pelo critério do pseudo-t2, pode se observar que o ponto de maximo foi
atingido no passo da formacdo de quatro grupos, indicando que este ponto esta relacionado com a menor
probabilidade de significancia do teste e, consequentemente, indica a interrupcdo do processo de
agrupamento. Sendo assim, quatro grupos foram determinados como ideais para a analise do
agrupamento UPGMA (Figura 1).

Como a maioria das correlagdes foi positiva com peso médio de frutos, a selecdo simultéanea
pode promover ganhos no peso de frutos de forma eficiente. Verificaram-se correlagcbes positivas e
significativas entre as caracteristicas do fruto de maracujazeiro, com destaque para 0 peso medio do
fruto que apresentou maior correlacdo com a largura média do fruto (0,9956). Essa correlacdo é
importante, pois indica que a selecdo de plantas com frutos mais pesados podera ser feita a partir da
medicdo do diametro médio do fruto. Outras correlacGes significativas foram observadas entre
comprimento médio do fruto e peso da casca + sementes (0,9910), e peso médio do fruto e comprimento
médio do fruto (0,9799).

G1

Passiflora alata

Passiflora edulis (variedade Gigante Amaralo)
G2

Passiflora edulis (varieds 4e Sol do Cerrado)

S3

Passiflora gibertii

Ga
Passiflora setacea

o1 o2 03 o4 o5 06 o7
Distancia de ligaciio

Figura 1. Dendrograma de dissimilaridade genética entre cinco genétipos de maracujazeiro, obtido pelo método UPGMA,
com base no algoritmo de Gower, a partir de 2 caracteres qualitativos e 10 quantitativos. Cruz das Almas, Bahia, 2016.
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CONCLUSOES
Os gendtipos de maracujé estudados mostraram elevada divergéncia genética, indicando que 0s

mesmos podem ser utilizados em programas de melhoramento genético para obtencdo de hibridos.

A analise conjunta de dados qualitativos e quantitativos é vidvel e pode permitir maior eficiéncia

no conhecimento da divergéncia entre acessos de bancos de germoplasma.

A selecdo dos frutos com maior largura média de frutos possibilita a obtencdo de maracujas mais

pesados.
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