77 - L 4
d & W
>, &
&y .
D
y \ - J y 5
A
R _': r::\.‘ 0 ;?’. t & / 7=

IV Congresso Brasnlelro de
Recursos Genéticos

Recursos geneticos no Brasil:
a base para o desenvolvimento sustentavel

Centro de Convencoes
Expo Unimed | Curitiba-PR (:9n8 a 1 1




Y

i, 08011

=Y 1% _:F;Pﬂ de novembro de 2016
(3 b S [ Rl Centro de Convengdes
IV Congresso Brasileirode ~ Expo Unimed, Curitiba-PR
Recursos Genéticos

IDENTIFICACAO, MULTIPLICACAO E INFECTIVIDADE DE
ISOLADOS VIRAIS DE INSETOS-PRAGA DA SOJA E ALGODAO

Regio A. da Costa?; Luis Arthur V.M. Santos?; Karina N. Cardoso?; Zilda Maria A. Ribeiro?;
Ana Cristina M.M. Gomes?; Carlos MarceloS. Soares®; Maria Elita B. Castro®

!Centro Universitario de Brasilia; 2Embrapa Recursos Genéticos e Biotecnologia;®Instituto
Mato-Grossense do Algodao. ?*elita.castro@embrapa.br

Os baculovirus foram originalmente encontrados como controladores de populagdes de
insetos no campo, 0 que proporcionou como mais uma alternativa de uso em sistemas de
manejo integrado de pragas. O uso excessivo de inseticidas quimicos tem provocado
desequilibrios bioldgicos e ecoldgicos resultando no desaparecimento de predadores e
parasitoides, o que pode ocasionar o surgimento de pragas secundarias tornando primarias
pelos severos danos causados na cultura. Esse € o caso da lagarta de Chrysodeixis includens,
conhecida como lagarta-falsa-medideira, que passou a ser praga-chave em diversas
plantagdes como soja, algodao, feijao, entre outras. Com o objetivo de selecionar isolados
virais com caracteristicas de alta infectividade para essa praga, C. includens, larvas infectadas
coletadas de plantagbes de soja e algodao em Primavera do Leste (MT) foram maceradas e
processadas para purificacdo de particulas OBs (corpos de oclusdo), determinacao da
concentracao viral (OBs/mL), analises por microscopia eletronica de transmissao para sua
identificacdo morfoldgica e testes de infectividade para avaliagao da patogenicidade em seus
insetos hospedeiros. Para realizacdo dos estudos propostos, quatro isolados virais
identificados e avaliados por testes preliminares de infecgao foram multiplicados em insetos
C. includens, criados em laboratdrio, apds estabelecimento da colénia em dieta artificial.
Estoques virais na concentragédo de 1x10° OBs/mL foram entdo produzidos para os isolados
ChinNPV-MT.A, ChinNPV-MT.B, ChinNPV-MT.C e ChinNPV-MT.D. Esses isolados foram
classificados taxonomicamente como Nucleopolyhedrovirus (NPV) pertencentes a familia
Baculoviridae, género Alphabaculovirus, espécie Chrysodeixis includensNPV(ChinNPV).
Testes de infectividade com larvas de 3° instar (2 larvas/copo, 40 larvas/tratamento),
alimentadas com dieta artificial contendo virus em diferentes concentracdesforam realizados.
Dentre os isolados testados, ChinNPV-MT.B e ChinNPV-MT.C apresentaram maior taxa de
mortalidade com mais de 60% larvas mortas em 6 dp.i., na concentragdo de 1,6x10° OBs/mL
de dieta. Bioensaios estao sendo realizados para a confirmacgao dos resultados e selecao de
isolados virais a serem testados em campo. Os dados obtidos contribuirdo para a obtencao
de isolados virais caracterizados e avaliados para sua posterior utilizagdo como agentes de
controle da praga C. includens nas diferentes culturas agricolas.
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