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DIVERSIDADE GENETICA DE GENOTIPOS DE ALFAFA
(Medicago sativa L.) COM BASE EM MARCADORES
MICROSSATELITES

Bianca Baccili Zanotto Vigna1*; Renato Maldigamm Scorsolini Marchini2; Ana
Carolina Bueno3; Frederico de Pina Matta4, Reinaldo de Paula Ferreirab

1, 4, 5Embrapa Pecuaria Sudeste, Sao Carlos-SP. 2Universidade Estadual de Séao
Paulo, Jaboticabal-SP. 3Universidade Federal de S&o Carlos, Araras-SP.
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A alfafa (Medicago sativa L.) é uma leguminosa originaria do sudoeste da Asia e é
considerada uma das melhores plantas forrageiras para alimentagdo animal por conta
de seu alto valor nutricional para ruminantes. E uma espécie alégama e
autotetraploide, com 2n=4x=32 cromossomos. No Brasil, seu cultivo se baseia,
praticamente, na cultivar Crioula e a busca por cultivares com bom desempenho
agrondmico e melhores adaptadas as condic¢des tropicais se faz necessaria. O objetivo
deste trabalho foi estimar a diversidade genética de 78 gendtipos de alfafa oriundos da
Argentina com base em marcadores moleculares microssatélites (SSR). Foram
coletadas folhas jovens de cada gendtipo, das quais foram extraidos o DNA genémico
total. Com base em levantamento na literatura, foram selecionados 29 marcadores
SSR, os quais foram amplificados em reagdes em cadeia da polimerase (PCR) e
resolvidos em gel de poliacrilamida 6% corados com nitrato de prata. Os fragmentos
amplificados foram genotipados por presenca (1) ou auséncia (0) de DNA homdlogo.
Foi montada uma matriz binaria para calculo do coeficiente de dissimilaridade de
Jaccard (D) e construido um dendrograma pelo método UPGMA (Unweighted Pair
Group Method using Arithmetic Average) de clusterizagao. Uma analise de bootstrap
foi realizada com 1000 repeticbes. Os valores de PIC (Polymorphism Information
Content) foram calculados para os locos amplificados. Onze locos apresentaram boa
amplificacdo com temperatura de hibridizagdo de 60°C ou 55°C e foram polimérficos
nos acessos avaliados. Estes locos apresentaram 95 bandas, com uma variagdo de 3
a 16 bandas por loco, com média de 8,6 bandas por loco. Cinco locos ainda precisam
ser genotipados em gel de poliacrilamida e 13 locos precisam ter suas condigbes de
amplificacdo otimizadas. Com base nos 11 locos, os coeficientes D variaram de 0,36
(entre os gendtipos 11 e 40) a 0,79 (entre 5 e 65), caracterizando uma grande
variabilidade genética entre os gendtipos avaliados. A analise de bootstrap apresentou
trés nés com reprodutibilidade acima de 60%, os quais separam os genotipos em trés
grandes grupos. Estes resultados poderdo ser utilizados para o direcionamento de
cruzamentos visando a obtencdo de populagdes sintéticas dentro do programa de
melhoramento genético de alfafa realizado na Embrapa Pecuaria Sudeste.
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