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RESUMO

A canola (Brassica napus L.) é uma planta da familia Brassicaceae, pertence ao género Brassica e €
uma das principais oleaginosas do mundo. E uma espécie de clima frio, mas que apresenta tipos para
cultivo de inverno e primavera, este Ultimo, cultivado no Brasil. O dleo de canola destaca-se na
alimentacdo humana, pois é um dos mais sauddveis, possuindo elevada quantidade de 6mega-3,
vitamina E, gorduras monoinsaturadas (reduzem LDL) e apresenta o menor teor de gordura saturada
(controle do colesterol) de todos os dleos vegetais. Na safra do ano de 2016, no Brasil, foi semeada
uma drea de 47,5 mil hectares, sendo 41,2 apenas no estado do Rio Grande do sul. No Brasil, ndo
existem programas de melhoramento genético de canola sendo desenvolvidos. A totalidade das
sementes utilizadas pelos agricultores é importada de outros paises, essas nem sempre sdao bem
adaptadas as condic6es edafoclimaticas das regides potencialmente produtoras, o que justifica, no
futuro préximo, a implantacdo de um programa de melhoramento genético da cultura. Nesse sentido,
a primeira iniciativa para a criacdo de um programa de melhoramento é o estabelecimento de um
Banco Ativo de Germoplasma (BAG) organizado com acessos documentados, apresentando rica
variabilidade genética e que estejam disponiveis para intercdmbio. Um BAG é um importante
depositdrio de riqueza de variabilidade genética e fonte para a criacdo de novos materiais. A Embrapa
Trigo € a responsavel pela manutencdo e conservacdo do BAG de Canola que até o ano de 2014
possuia 145 acessos. Em 2015 foram introduzidos 298 acessos da COLBASE e estes se encontram
em fase de multiplicacdo e caracterizacdo. Portanto, este trabalho divulga a introducéo, a catalogacéao
e a conservacao de germoplasma de canola realizadas na Embrapa Trigo, no periodo de 2011 a 2017.
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INTRODUCAO

A canola (Brassica napus L. e Brassica rapa L.) planta da familia Brassicaceae (do género Brassica) é
origindria da Asia e da Europa. Canola é agora um termo genérico internacional, CANadian Oil Low
Acid, ndo é uma marca registrada industrial - como foi até 1986. A descricado oficial € "uma oleifera
cujo 6leo deve conter menos de 2% de &cido erlcico e cada grama de componente sélido do gréo
seco ao ar deve apresentar no maximo 30 micromoles de glucosinolatos " (CANOLA COUNCIL OF
CANADA, 2017). Seus grdos destacam-se por possuirem alto teor de dleo, em torno de 38%, sendo,
portanto, matéria-prima para extracdo de dleo. Essa propriedade torna a canola uma potencial fonte
de matéria-prima para a producao de biodiesel, porém, o principal destino da canola € a producdo de
6leo para o consumo humano, sendo também utilizada como forragem verde para alimentacdo animal
e adubacao para condicionamento do solo.

O d6leo de canola é um dos mais sauddveis, pois possui elevada quantidade de Omega-3 (reduz
trigliceridios e controla arteriosclerose), vitamina E (antioxidante que reduz radicais livres), gorduras
monoinsaturadas (reduzem LDL) e o menor teor de gordura saturada (controle do colesterol) de todos
os dleos vegetais (EMBRAPA TRIGO, 2014).
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Em 2016, segundo os dados da CONAB (2017), a area colhida de canola foi de 47,5 mil hectares,
sendo 41,2 mil hectares (86,7 %) localizados no Rio Grande do Sul e 6,3 mil hectares (13,3%), no
Paranda. Portanto, vé-se a importancia dessa oleaginosa para o Sul do Brasil, que pode ser considerada
uma das melhores alternativas para diversificacdo de culturas de inverno e geracdo de renda pela
producdo de graos, nesta regido.

A variabilidade genética é fundamental em programas de melhoramento genético, por isso devem ser
observadas e conservadas as caracteristicas botdnicas e agronémicas das espécies pois podem se
tornar fonte importante de genes (FIGUEIREDO NETO et al., 2004). Um dos meios de conservar a
variabilidade genética das espécies € por meio de Bancos Ativos de Germoplasma (BAG), que além de
conservarem o material genético também permitem atividades de prospeccédo, coleta, introducéo,
intercdmbio, quarentena, caracterizacdo, inspecdo, multiplicacdo e regeneracdo (RAMALHO, 2000).

A busca por plantas mais produtivas e melhor adaptadas as regiées de cultivo é essencial para
possibilitar a ampliacdo da drea semeada e o aumento da produtividade de culturas agricolas
importantes e, consequentemente aumentar a producdo nacional da mesma. Para tanto, o
conhecimento sobre a diversidade genética € importante tendo em vista que possibilita o planejamento
adequado da conservacdo e o direcionamento de cruzamentos no melhoramento da espécie. Assim,
os objetivos do trabalho sdo conservar, multiplicar e caracterizar acessos do BAG Canola, que
permitird quantificar e estruturar a diversidade genética do BAG Canola da Embrapa, visando
desenvolver no futuro trabalhos de melhoramento genético da espécie.

MATERIAL E METODOS

Atualmente a Embrapa Trigo € a responsdvel pela manutencdo e conservacdo do Banco de
Germoplasma de Canola da Embrapa (BAG Canola). No ano de 2014 foi feito um diagndstico sobre
os BAGs mantidos pela Embrapa Trigo e naquele ano o BAG Canola possuia 145 acessos.

Em 2014/2015 foi elaborado um projeto de pesquisa, dentro do qual as seguintes atividades foram
propostas: Obtencdo de acessos e incremento das sementes para caracterizacdo; avaliacdo da reacéao
de acessos de canola para bacteriose; avaliacdo da reacdo de acessos de canola a Alternaria spp.;
avaliacdo visando identificar eventuais fontes de resisténcia a Sclerotinia. Este projeto esta em
andamento e as caracterizacdes quanto a reacao as principais doencas estdo em fase final de coleta
de dados.

Em 2015, outro projeto foi delineado e aprovado em 2016, com as seguintes atividades contempladas:
1) Enriquecimento da variabilidade genética mantida no BAG Canola - principal finalidade introduzir
germoplasma de canola; 2) Conservacdo e manutencdo da variabilidade genética mantida no BAG
Canola - Os acessos mantidos no BAG e eventualmente introduzidos serdo conservados em cdmara
fria em temperatura e umidade relativa do ar de 3 °C e 35%, respectivamente. Sempre que necessario
os acessos serdo multiplicados ou regenerados utilizando-se para tanto as recomendacbes para a
cultura; 3) Documentacdo de acessos mantidos no BAG Canola - Todos os acessos mantidos e
eventualmente introduzidos no BAG Canola serdo documentados no sistema Alelo, onde serd incluida
a totalidade da informacdo disponivel, como dados de passaporte, de caracterizacdo e outros; 4)
Caracterizacdao morfoldgica, fenolégica e agronémica de germoplasma de canola mantido no BAG da
Embrapa Trigo. Os acessos serdo caracterizados morfofenologicamente, sendo avaliados os
descritores considerados adequados para a cultura.

Ambos projetos se sobrepéem e buscam enriquecer o BAG Canola com informacdes relevantes e
tornd-lo organizado e passivel de utilizacdo em programas de melhoramento, bem como outros
estudos.



332

RESULTADOS E DISCUSSAO

Enriquecimento BAG Canola

Em 2015 foram introduzidos 298 acessos de Brassica napus L. (colza e canola) provenientes da
Colecdo de Base (COLBASE), enviados pela Embrapa Recursos Genéticos e Biotecnologia, Brasilia,
DF. Estes materiais trazidos de Brasilia estdo conservados na Camara Fria do BAG Embrapa Trigo, e
estdao em fase de multiplicacdo através de um escalonamento e de acordo com a disponibilidade de
area em ambiente protegido.

Parte dos dados de passaporte do BAG Canola foram inseridos no sistema Alelo e os demais dados
dos acessos serdo inseridos no Alelo em 2017/2018 e a medida em que forem gerados dados sobre
a caracterizacdo dos materiais.

Multiplicacdo de acessos de canola

Como pode-se observar na Tabela 1, no ano de 2011 foram multiplicados 50 acessos de canola. Em
2012, mais 72 acessos. No ano de 2014 e 2016 foram multiplicados 22 acessos de canola. Cabe
mencionar que para a multiplicacdo de sementes de canola sdo necessdrios cuidados especiais em
funcao da elevada taxa de fecundacdo cruzada, até 30% (MATTIONI, 2015), o que torna mais moroso
e lento o processo de multiplicacdo. Na safra atual (2017) estdo sendo multiplicados 40 acessos em
ambiente protegido (telado). No periodo considerado foram multiplicados um total de 184 acessos de
canola, cujos dados encontram-se no BAG Canola (ALELO, 2017).

Tabela 1. Acessos de canola multiplicados nos anos de 2011 a 2017. Passo Fundo, RS, agosto de
2017.

Ano Epécie Numero de acessos
2011 Brassica napus L. (Canola) 50
2012 Brassica napus L. (Canola) 72
2014 Brassica napus L. (Canola) 12
2016 Brassica napus L. (Canola) 10
2017 Brassica napus L. (Canola) 40
Total 184
CONCLUSOES

Foi possivel introduzir no periodo considerado 298 acessos de canola. Apesar de dificuldades
relacionadas a multiplicacdo dos acessos pelas caracteristicas préprias da espécie, foram multiplicados
184 acessos. As caracterizacGes estdo em andamento o que poderd beneficiar futuramente o
desenvolvimento de trabalhos com melhoramento genético da espécie.
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