111 SIMPOSIO DA REDE DE RECURSOS GENETICOS VEGETAIS DO NORDESTE
Aracaju, SE, Del Mar Hotel, 8 a 11 de Outubro de 2017

AGROBIODIVERSIDADE:

Dods, MmN - Valor, Conservacao e Uso

-
-

DIVERSIDADE GENETICA DE COLECOES TEMATICAS DE
ALGODOEIRO MOCO (Gossypium hirsutum raca Marie Galante) DO
BRASIL SEGUNDO CONDICOES DE ESTRESSE HIiDRICO E
FERTILIDADE DO SOLO

lvandilson Pessoa Pinto de Menezes1™; Tiago Henrique Limal; Rafaela Ribeiro
Brito1; Juliana Oliveira Silval; Paulo Augusto Vianna Barroso?; Licia Vieira
Hoffmann2

1Instituto Federal Goiano, Urutai, Goias, Brasil; 2Embrapa Algoddo, Santo Antonio de Goiés,
Goias, Brazil. *E-mail do autor apresentador: ivan.menezes@ifgoiano.edu.br

O algodoeiro moco representa uma importante fonte de variabilidade para o melhoramento
genético do algoddo comercial. A Embrapa tem realizado coletas e conservagao deste
algodoeiro, devido apresentarem ampla variagdo morfoldgica e tecnolégica de fibra, ainda
pouco explorada. Outra razao, € bom desempenho no semiarido nordestino, o que nos faz
acreditar que esta espécie tenha sido selecionada sob condigdes adversas de solo e clima
desenvolvendo gendtipos superiores. O objetivo deste trabalho foi caracterizar acessos de
algodoeiro moco pertencentes ao germoplasma da Embrapa Algodao, utilizando marcadores
microssatélites, assim como a sele¢gdo de gendtipos que possam ter maior toleréncia a
condigdes climaticas de seca e baixa fertilidade de solo. Dados geograficos de coleta de 331
plantas de algodoeiro do tipo mocd, disponiveis no site ALBRANA, foram utilizados para
definicdo das colegbes tematicas (CTs) quanto a periodos de seca e baixa fertilidade de solo
através de mapas interativos usando Divagis. A analise genética foi realizada com base em
12 marcadores de microssatélites altamente polimérficos. Obteve-se trés colegdes tematicas,
CT1 (n=160) para periodos de seca < 6 meses e solos com média e/ou baixa fertilidade; CT2
(n=69) para periodo de seca >7 e solos com média e/ou alta fertilidade; e, CT3 (n=102) para
periodo de seca >7 e solos com baixa fertilidade. Embora expressiva diversidade genética
detectada (He=0,54 e Ho=0,11; He=0,49 e Ho=0,22; He=0,50 e H0=0,17) entre as CTs,
respectivamente, ndo foi estatisticamente diferente considerando o teste de Wilcoxon (p >
0,05). Todavia, os trés pools génicos apresentaram baixa e significativa diferenciacao genética
(FST =0,05, p <0,05). O valor de FST encontrado corroborou com a baixa média de distancia
genética entre as colec¢des tematicas (0,062). Desta maneira, verificamos uma fraca
estruturacao genética das CTs considerando os estratos de secas e fertilidade de solo. Logo,
podemos selecionar uma CT em detrimento de outra e, visto que as colegbes apresentaram
diversidade similar, os acessos da CT3 sdo mais interessantes por ser composta de genétipos
desenvolvidos e coletados em area de grandes periodos de seca e baixa fertilidade de solo
e, desta maneira, mais indicados para estudos que visem maior eficiéncia de raizes na
absorcao de agua e nutrientes.
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