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Variantes da região promotora do gene KCNJ11 em bovinos da raça Nelore
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A eficiência alimentar é uma característica moderadamente herdável, que por possuir uma

mensuração onerosa e tardia, tem sua incorporação em programas de melhoramento animal

dificultada. Estudos prévios de mapeamento identificaram o gene KCNJ7 7, que possui

importante função sobre vias metabólicas relacionadas a eficiência alimentar, tais como a

via de insulina, em uma região de QTL (quantitative tra/t Ico/1 para maciez da carne. Além

disso, foram realizadas análises de associação dos níveis de expressão do gene KCNJ11

em músculo Longissimus dorsi com características de eficiência alimentar. Desse modo,

nosso estudo objetivou detectar sítios de ligação de fatores de transcrição (TFBSs)

localizados em polimorfismos de nucleotídeos únicos (SNPs) identificados na região 5'UTR

do gene KCNJ17. Variantes no gene em estudo foram caracterizadas in sil/co a partir de

variantes identificadas no genoma imputado de 800 animais da raça Nelore. A imputação

foi realizada em outro estudo no qual, resumidamente, amostras de sêmen de 20 touros

foram sequenciadas (DNA-seq) pelo equipamento Hiseq2500© System. Em seguida, após o

mapeamento do genoma pelo software BWA-MEM, foram identificadas as variantes

utilizando o software GATK. Após esse passo, foi realizada a imputação desses variantes

no genoma dos 800 animais previamente genotipados pelo Illumina BovineHD BeadChip

(77OK). No presente estudo, a anotação funcional dos SNPs foi realizada pelo software

VEP e a predição in si/ico dos TFBSs foi realizada utilizando o software LASAGNA. Para

identificação dos elementos regulatórios adotou—se inicialmente uma janela de 2 Kb

upstream do início do gene KCNJ7 7, sendo identificados quatro SNPs nesta região.

Posteriormente, adotamos regiões flanqueadoras (25 pb antes e depois do SNP) e

identificamos que um SNP upstream ao gene KCNJ11 cria um sítio—alvo predito para o fator

de transcrição mye/oid zinc finger 7 (MZF1). Após a predição dos TFBSs, verificamos,

utilizando resultados de RNA-seq de músculo de 200 amostras de bovinos Nelore, se os

fatores de transcrição preditos a atuarem na região regulatória eram expressos nesse

tecido, evidenciando a expressão do gene MZF1 em todas elas. Assim, a detecção de um

SNP na janela escolhida da região 6'UTR do gene KCNJ11 que potencialmente cria novo

sítio-alvo de fator de transcrição indica uma provável mutação regulatória que pode

influenciar a eficiência alimentar. Mais estudos serão necessários para determinar a real

influência desse polimorfismo nessa importante característica produtiva.
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