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Identificação de possíveis causas de expressão alelo-específica em músculo de

novilhos da raça Nelore
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A qualidade da carne é determinada pela cor da carne, cor da gordura, textura, marmoreio e

maciez, sendo esta última o atributo mais valorizado pelos consumidores. A análise dessas

características só pode ser feita após o abate do animal, o que dificulta e encarece o

processo de avaliação da influência dos fatores ambientais e genéticos na qualidade da

carne. De forma a facilitar o melhoramento genético desses animais, recomenda—se o uso

de marcadores genéticos. Uma importante fonte de variação fenotípica é a expressão alelo-

específica (EAE), e o entendimento de como esse evento é regulado pode contribuir para

predição dos efeitos de polimorfismos em programas de melhoramento genético. A partir de

estudos prévios de EAE em músculo bovino, foram selecionados três genes (NEB, MYL7 e

CL/C5) para estudo. Foi avaliado, in silica, se os SNPs encontrados nas regiões

flanqueadoras desses genes estavam localizados em sítios alvo de fatores de transcrição

(FT), utilizando-se o programa sTRAP, seguido de verificação da ocorrência dos FTs

preditos na lista de FTs específicos de bovinos. A região delimitada para essa análise foi de

8.000 pb upstream e 2.000 pb downstream do início do gene. Para avaliar se os SNPS

estavam em regiões alvo de miRNAs, foram utilizados os programas TargetScan e STarMir.

Dos sete, 11 e 34 SNPS encontrados, respectivamente, para os genes NEB, MYL1 e CLICõ

na região delimitada para a busca de sítios alvo de FT, apenas um, seis e 16,

respectivamente, passaram pelo critério de estar na lista de FT bovinos e expresso em

músculo. Para o gene NEB, observa-se que a presença do alelo alternativo de um SNP faz

com que o gene ganhe um sítio de ligação para o FT SRF, mas perca dois sítios de ligação

com HLFe NF/L3. Para MYL 7, em geral, os FTs tiveram mais afinidade com o alelo

alternativo (71,43%) do que com o alelo referência (28,57%), o que também se verifica

para CLIC5 (40,91 % dos FT com afinidade para o alelo referência, e 69,09% de afinidade

com o alelo alternativo). Os genes em estudo são alvos de 206, 166 e 2725 miRNAs para

NEB, MYLl e CL/C5, respectivamente, baseado na previsão do STarMir. No entanto,

nenhum SNP estava presente em região predita de ligação com miRNA nas duas

abordagens adotadas (TargetScan e STarMir) para os genes NEB e MYL 7. Para CL/Cô, 736

miRNA previstos pelo STarMir possuem ao menos um SNP na região predita de ligação com

miRNA. Assim, mudanças nos sítios de ligação de FT e miRNA podem estar relacionadas

com a expressão diferencial dos alelos, sendo interessante associar esses dados com as

características fenotípicas.
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