ISSN 1518-7179

D t Junho, 2018

Anais da 10? Jornada Cientifica
Embrapa Sao Carlos

102 Jornada Cientifica
Embrapa - Sao Carlos/SP

En@a



ISSN 1518-7179
Junho, 2018

Empresa Brasileira de Pesquisa Agropecuaria
Embrapa Instrumentacéo

Embrapa Pecudria Sudeste

Ministério da Agricultura, Pecudria e Abastecimento

Documentos

Anais da 10? Jornada Cientifica
Embrapa Sao Carlos

Editores Técnicos

Daniel Souza Corréa

Elaine Cristina Paris

Maria Alice Martins

Paulino Ribeiro Villas Boas
Wilson Tadeu Lopes da Silva

Embrapa Instrumentacao
Sao Carlos, SP
2018



Exemplares desta publicacdo podem ser adquiridos na:

Embrapa Instrumentagao

Rua XV de Novembro, 1452
Caixa Postal 741

CEP 13560-970 Sao Carlos, SP
Fone: (16) 2107 2800

Fax: (16) 2107 2902
www.embrapa.br
www.embrapa.br/fale-conosco/sac

Unidade responsavel pelo conteludo e edigcéo
Embrapa Instrumentacao

Comité de Publicagdes

Presidente

Wilson Tadeu Lopes da Silva
Secretaria-executiva

Maria do Socorro Gongalves de Souza Monzane
Membros

Carlos Renato Marmo

Cinthia Cabral da Costa

Cristiane Sanchez Farinas

Elaine Cristina Paris

Maria Alice Martins

Paulo Renato Orlandi Lasso

Normalizagao bibliografica

Maria do Socorro Gongalves de Souza Monzane
Imagem da capa

Thiago Benite

Capa, editoracao eletronica e

tratamento das ilustragdes

Valentim Monzane

12 edicao
12 impressao (2018): 100 exemplares

Todos os direitos reservados
A reprodugéo ndo-autorizada desta publicagéo, no todo ou em parte,
constitui violagdo dos direitos autorais (Lei n® 9.610).
Dados internacionais de Catalogagao na publicagao (CIP)
Embrapa Instrumentacéao

J82a  Jornada cientifica Embrapa — S&o Carlos, SP.
Anais / editores técnicos, Daniel Souza Corréa, Elaine Cristina Paris, Maria Alice Martins,
Paulino Ribeiro Villas Boas, Wilson Tadeu Lopes da Silva. -- Sdo Carlos: Embrapa
Instrumentagédo: Embrapa Pecuaria Sudeste, 2018.
90 p.; 21x29cm — (Embrapa Instrumentacdo. Documentos, ISSN 1518-7179; 68).

1. Jornada cientifica — Evento. |. Corréa, Daniel Souza. Il. Paris, Elaine Cristina. Ill. Martins,
Maria Alice. V. Villas Boas, Paulino Ribeiro. V. Silva, Wilson Tadeu Lopes. VI. Titulo. VII. Série.

CDD 21 ED 500

© Embrapa 2018



Anais da 10° Jornada Cientifica — Embrapa Sédo Carlos — 14 e 15 de Junho de 2018
Embrapa Instrumentacdo e Embrapa Pecudria Sudeste — Sdo Carlos — SP — Brasil 43

Identificacdo de possiveis causas de expressdo alelo-especifica em musculo de
novilhos da raca Nelore

Alicia Lie de Melo'; Marcela Maria de Souza?; Luciana Correia de Almeida Regitano®

TAluna de graduacao em Engenharia Agronémica, Universidade Federal do Vale do Sao Francisco,
Petrolina, PE; aliemelo94@gmail.com.

2Bolsista de pés-doutorado FAPESP/ Embrapa Pecudria Sudeste, Sao Carlos, SP.

3Pesquisadora da Embrapa Pecuéria Sudeste, Sdo Carlos, SP, Bolsista de Produtividade CNPq.

A qualidade da carne é determinada pela cor da carne, cor da gordura, textura, marmoreio e
maciez, sendo esta ultima o atributo mais valorizado pelos consumidores. A andlise dessas
caracteristicas s6 pode ser feita apés o abate do animal, o que dificulta e encarece o
processo de avaliacdao da influéncia dos fatores ambientais e genéticos na qualidade da
carne. De forma a facilitar o melhoramento genético desses animais, recomenda-se o0 uso
de marcadores genéticos. Uma importante fonte de variacao fenotipica é a expressao alelo-
especifica (EAE), e o entendimento de como esse evento é regulado pode contribuir para
predicao dos efeitos de polimorfismos em programas de melhoramento genético. A partir de
estudos prévios de EAE em musculo bovino, foram selecionados trés genes (NEB, MYL1 e
CLIC5) para estudo. Foi avaliado, in silico, se os SNPs encontrados nas regioes
flanqueadoras desses genes estavam localizados em sitios alvo de fatores de transcricao
(FT), utilizando-se o programa sTRAP, seguido de verificacao da ocorréncia dos FTs
preditos na lista de FTs especificos de bovinos. A regido delimitada para essa analise foi de
8.000 pb upstream e 2.000 pb downstream do inicio do gene. Para avaliar se os SNPS
estavam em regioes alvo de miRNAs, foram utilizados os programas TargetScan e STarMir.
Dos sete, 11 e 34 SNPs encontrados, respectivamente, para os genes NEB, MYL1 e CLIC5
na regiao delimitada para a busca de sitios alvo de FT, apenas um, seis e 16,
respectivamente, passaram pelo critério de estar na lista de FT bovinos e expresso em
musculo. Para o gene NEB, observa-se que a presenca do alelo alternativo de um SNP faz
com gue o gene ganhe um sitio de ligacao para o FT SRF, mas perca dois sitios de ligacao
com HLF e NFIL3. Para MYL1, em geral, os FTs tiveram mais afinidade com o alelo
alternativo (71,43%) do que com o alelo referéncia (28,57 %), o que também se verifica
para CLIC5 (40,91% dos FT com afinidade para o alelo referéncia, e 59,09% de afinidade
com o alelo alternativo). Os genes em estudo sao alvos de 206, 156 e 2725 miRNAs para
NEB, MYL1 e CLIC5, respectivamente, baseado na previsdo do STarMir. No entanto,
nenhum SNP estava presente em regiao predita de ligacdo com miRNA nas duas
abordagens adotadas (TargetScan e STarMir) para os genes NEB e MYL1. Para CLIC5, 736
miRNA previstos pelo STarMir possuem ao menos um SNP na regido predita de ligacdo com
miRNA. Assim, mudancas nos sitios de ligacao de FT e miRNA podem estar relacionadas
com a expressao diferencial dos alelos, sendo interessante associar esses dados com as
caracteristicas fenotipicas.
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