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A videira (Vitis spp.) é acometida por doengas que afetam a producéo, causando
prejuizos econdmicos, com destaque para o “amarelo da videira”, induzido por
fitoplasmas (Mollicutes), que ocorrem em diversas regides viticolas do mundo. No
Brasil, ha relatos da ocorréncia desse patégeno infectando videiras nos Estados de
Sé&o Paulo, Parana e Rio Grande do Sul (Santos et al. Phytopathogenic Mollicutes
7:86-90. 2017), cujos vetores sd@o cigarrinhas (Cicadellidae). Os sintomas dos
fitoplasmas em videira sdo: superbrotamento, encurtamento dos entrenés, alteracéo
de coloragdo do limbo foliar (avermelhamento/clorose), enrolamento dos bordos
foliares, encarquilhamento das folhas, necrose de nervuras e definhamento das
plantas. Plantas com esses sintomas sdo observadas em vinhedos locais, mas devido
a semelhanca com viroses, essa doenca pode ndo estar sendo corretamente
diagnosticada. O objetivo deste trabalho foi investigar a presenca de fitoplasmas
associados a videiras. Amostras foram colhidas de 28 plantas, expressando sintomas
semelhantes da doenga em vinhedos experimentais e casa de vegetacéo. Nervuras e
tecidos floematicos de ramos verdes foram triturados em nitrogénio liquido e o DNA
total extraido pelo método de Doyle & Doyle (1987). Utilizou-se nested-PCR (dupla
amplificagdo) com oligonucleotideos especificos para a amplificagdo do 16S rDNA
(P1/P7 e R16F2n/R16R2). Os fragmentos de DNA amplificados de tamanho esperado
(cerca de 1,2 kb) foram clonados e cinco plasmideos recombinantes foram
sequenciados. As sequéncias de nucleotideos (nt) obtidas foram comparadas entre si
e com sequéncias disponiveis no GenBank utilizando-se o Blastn. Duas plantas
sintométicas avaliadas foram consideradas positivas na nested-PCR, com amplicons
de tamanho esperado, que apresentaram altas porcentagens de identidade de nt
entre si (99%), porém apenas 75% de identidade com sequéncias correspondentes a
fitoplasmas. As maiores identidades de nt obtidas (até 99%) foram com sequéncias de
bactérias endofiticas e do filoplano. A presenga de fitoplasmas nas amostras nao foi
confirmada, porém, considerando-se a dificuldade de detecgdo destes patdgenos, que
apresentam baixa concentracdo e distribui¢do irregular nas plantas, sera necessario
realizar ajustes metodolégicos para reavaliar as amostras. Devido a proximidade
genética entre bactérias e fitoplasmas, reagfes de amplificagdo inespecificas podem
ocorrer mesmo com a utilizacdo dos oligonucleotideos recomendados para a
amplificagdo de fitoplasmas, conforme ja relatado (de Souza et al. Plant Dis. 98:771-
779. 2014). Portanto, deve-se ter prudéncia na interpretagdo dos resultados. A
prevengdo é um método de manejo vidvel desta doenga, sendo importante
implementar uma técnica de detecgédo confiavel para a indexagdo das plantas.
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