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RESUMOS

DIVERSIDADE GENETICA DA COMUNIDADE DE FUNGOS MICORRIZICOS
ARBUSCULARES DA RIZOSFERA DE GENOTIPOS DE MILHO CULTIVADOS
SOB DIFERENTES FONTES E NiVEIS DE FOSFORO
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INTRODUCAO Os fertilizantes quimicos, dentre eles os fertilizantes fosfatados, tém sido
fundamentais para a intensificacao da agricultura, garantindo o cultivo e a produtividade do
milho em diferentes regides do Brasil. Entretanto, parte do fertilizante fosfatado adicionado
torna-se indisponivel as plantas devido ao processo de fixagdo as particulas do solo, o que
aumenta significativamente os custos de producdo. Uma alternativa para aumento da
eficiéncia de uso do fosforo (P) pelas plantas é a utilizacdo de fontes menos soluveis
associadas a gendtipos mais eficiente com capacidade de associacdo com fungos
micorrizicos arbusculares (FMA). OBJETIVO O objetivo desse estudo foi avaliar a
diversidade genética da populagao de FMA da rizosfera de genotipos de milho cultivados
sob diferentes fontes e niveis de P. METODOLOGIA Quatro gendtipos de milho foram
cultivados em condi¢des de campo na safra de 2016/17 e 2017/18, sob trés fontes de P,
totalmente soltivel (superfosfato triplo), parcialmente solivel (fosfato reativo - Bayovar) e
insoltivel (fosfato de rocha - Itafos) e trés doses de P, 0, 50 e 100 Kg de P>Os ha™'. Amostras
de solo rizosférico e solo ndo rizosférico (controle) foram coletados no periodo de
florescimento e analisadas pela técnica de T-RFLP (Polimorfismo de Comprimento de
Fragmentos Terminais de Restri¢do). RESULTADOS O geno6tipo e o tipo de fonte fosfatada
ndo interferiram significativamente na comunidade de FMA. No entanto, foi verificado o
efeito da dose de P dentro de cada fonte fosfatada na estruturacdo da comunidade
microbiana, com formacao de trés grupos distintos I (solo nao rizosférico), II (0 Kg de P05
ha) e ITT (50 e 100 Kg de P,Os ha™') para as duas safras avaliadas. CONCLUSAO Esses
resultados sugerem que a disponibilidade de P € o fator predominante na estruturagdo das
comunidades de FMA na rizosfera de milho dos genotipos de milho avaliados, indicando
uma remodelagem estrutural e funcional de acordo com a dose de P.
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