V ENCONTRO DE PESQUISA E INOVAGAO

Metabolomica untargeted por UHPLC-MS em
processos pré-tratamento bioldgico de torta de
pinhao-manso por macrobasidiomicetos

Mirid de Almeida Souza®, Marina Borges Guimardes?, José Anténio de Aquino Ribeiro®, Jorge Candido
Rodrigues Neto?, Simone Mendonca’, Félix Gongalves de Siqueira®, Patricia Verardi Abdelnur’

Resumo

A crescente demanda por fontes para a producdo de biocombustiveis tem levado a utilizacdo de
vegetais como matérias-primas. O pinhdo-manso é uma fonte vegetal que apresenta potencial para
a producdo de biodissel, mas é necessario avaliar a sua toxicidade devido a presenca da curcina e
ésteres de forbol em concentragdes relativamente altas. A metabol6mica auxilia na elucidagao de tais
substancias quimicas, permintindo a avaliacdo abrangente e simultanea de todos (ou quase todos)
os metabdlitos microbianos. Assim, este trabalho avaliou o perfil quimico dos metabdlitos presentes
na torta de semente pinhdo-manso (TSPM) biotransformada pelo macrobasidiomiceto Pleutorus
pulmonarius (EF88), por meio da estratégia de metabolémica untargeted por UHPLC-MS. O EF 88
foi cultivado no sistema de fermentacado estado sélido tendo TSPM como substrato, com umidade
ajustada para 65%, por 15 dias a 28 °C. A TSPM-EF88 e TSPM (controle) foram secas a 40 °C por 24 h
e maceradas. A extracdao dos metabdlitos foi feita utilizando 10 mg do material macerado e 1 mL de
solvente (etanol 80%, etanol 50%, etanol 30% ou agua 100%). As amostras foram entdo submetidas
a um banho ultrassonico por 10 minutos, centrifugadas por 3 min (1200 rpm) e o sobrenadante
coletado foi filtrado com membrana de PVDF (Millex-GV) e analisados por UHPLC-MS. A separacao
dos analitos foi realizada no UHPLC (Shimadzu), empregando uma coluna C18 HSS T3, com eluente
A (dgua com acido férmico 0,1%) e eluente B (acetonitrila com acido férmico 0,1 %) por 14 min.
O espectrOmetro de massas (Bruker) foi operado no modo ESI(-) e ESI(+), com uma voltagem do
capilar de 4,2 kV e na faixa de massa m/z 80-1200. Os dados de massas foram submetidos a analise
de componentes principais (PCA) com auxilio dos softwares XCMS e MetaboAnalyst. A PCA destacou
as semelhancas e diferengas entre as amostras, separando-as em dois grupos correspondentes a
TSPM-EF88 e TSPM. Nas analises por UHPLC-ESI(-)-MS, os ions m/z 243,0629 e 326,2331 foram
caracteristicos para o agrupamento das amostras de TSPM-EF88, enquanto os ions m/z 341,1197
e 683,2267 nas amostras de TSPM. Ja nas analises por UHPLC-ES/(+)-MS, os ions m/z 120,0812 e
136,0618 se destacaram na amostra TSPM-EF88, e m/z 325,1115 e 232,1080 na TSPM. A estratégia
de metabolémica untargeted comprovou a alteracdo na composicdao metabdlica da TSPM antes e
depois do cultivo do macrobasidiomiceto. O préximo passo sera a identificacdo dos metabdlitos de
interesse que podem ser correlacionados e aplicados no setor agroindustrial.
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