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Acuracias das predicdes do valor genético para a
caracteristica OPG estimadas com e sem o uso da
gendmica em Brangus
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Este trabalho tem o objetivo de comparar as acuracias do valor genético da
caracteristica OPG (ovos por grama de fezes) em bovinos da raca Brangus,
linhagem Ibagé, estimados pelo método da Maxima Verossimilhanca Restrita
(REML), com e sem a utilizacdo de marcadores SNP (polimorfismos de
nucleotideo simples). O modelo utilizado foi o modelo animal, incluindo os
efeitos aleatérios aditivo direto e de ambiente permanente do animal e o efeito
fixo de grupo contemporaneo e idade do animal como covaridvel. Foram
utilizados 1271 fendtipos de 419 animais ao sobreano, coletados em quatro
safras. Os valores genéticos foram estimados pelo método REML tradicional
sem a utilizacdo de SNPs e uma segunda vez, para poder comparar as
acuracias, pelo método Single-step SNP-BLUP, aprimorado pela genémica,
fixando as variancias obtidas pelo método tradicional. A herdabilidade e as
variancias genética aditiva, de ambiente permanente e residual estimadas pela
andlise tradicional (REML; sem SNPs) foram de 0,22; 1,087; 0,05857 e
3,712, respectivamente. As acuracias médias obtidas pela estimativa
tradicional e pela estimativa aprimorada pela genémica (Single-step SNP-
BLUP) foram respectivamente de 0,20 e 0,27. Estes resultados indicam que a
utilizacdo da gendmica teve um aumento significativo nas acuracias médias.
Este aumento da acurdcia é causado pela incorporacdo dos marcadores SNPs
juntamente com as informacdes de pedigree e de fendtipos. Estes resultados
demonstram viabilidade do uso da genémica e cria novas oportunidades para o
incremento dos ganhos genéticos na selecdo de animais para resisténcia a
endoparasitas, principalmente para caracteristicas que tém herdabilidade de
magnitude moderada a baixa.
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