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Mudancas fisioldgicas, morfoldgicas e de desenvolvimento em plantas tém
uma base molecular/genética. Portanto, genétipos que diferem em resposta
apresentam diferencas qualitativas e quantitativas em expressiao génica.
Uma resposta fisiolégica especifica a um estresse bidtico ou abidtico
representa na realidade a combinagdo de eventos moleculares prévios que
foram ativados pela percepciio do sinal de estresse. Compreender come
esses eventos $30 ativados e desativados e como interagem entre si é o
principal alvo dos projetos de genomas funcionais hoje no mundo. A
Embrapa, possuidera de um dos maiores acervos de bancos de germoplasma
e recursos genéticos do planeta, iniciou a partir de 2001 o Projeto Genoma
da Embrapa (PROGEM) que busca através da multidisciplinaridade, e
interativamente entre vérias unidades da Empresa, caracterizar seus bancos
de germoplasma, montar bancos de caracteres e bancos de genes, assim
como, caracterizar & expressdo desses genes através do usoc de
microarranjos de DNA. A Embrapa Soja participa do projeto focalizando seus
estudos nas respostas da soja ao ataque de nematdides e a ocorréncia de
seca, dois dos maiores problemas da cultura no Brasil. Atualmente, mais de
2000 genes expressos em raizes de soja parasitadas pelo nematéide de
galhas Meloidogyne javanica, e mais de 1500 genes expressos em resposta
4 falta de 4gua em rafzes de soja j4 foram sequenciados na Embrapa Soja.
Como resultado, espera-se uma melhor compreensic dos mecanismaos
moleculares de defesa contra estresses bidticos e abidticos em vérias
culturas e a disponibilizagdo, in vivo e in vitro, dos genes envolvidos nessas
respostas. Os mecanismos e os genes identificados podem ser usados na
geracdo de plantas geneticamente modificadas, resistentes a estresses
bisticos e abitticos, reduzindo, assim, perdas de produtividade na agricultura
brasileira ou agregando wvalor a seus produtos e garantido sua
competitividade.
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