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Associagdo entre variantes cis regulatérias do gene KCNJ11 e caracteristicas
econdmicas em bovinos Nelore

Karina S. de Oliveira'; Andressa O. de Lima?; Juliana Afonso®; Taina Figueiredo Cardoso?;
Jennifer Jessica Bruscadin®; Luciana C. de A. Regitano®

'Aluna de graduacéo em Biotecnologia, Universidade Federal de Sdo Carlos, Séo Carlos, SP. Bolsista PIBIC/CNPq,
Embrapa Pecudria Sudeste, Sao Carlos, SP; karina.santos.oliveiral1@gmail.com;

23Aluna de Doutorado em Genética Evolutiva e Biologia Molecular, Universidade Federal de Sao Carlos, Sao Carlos,
SP;

4Pés-Doutoranda da Embrapa Pecudria Sudeste, Sdo Carlos, SP;

SAluna de Mestrado em Genética Evolutiva e Biologia Molecular, Universidade Federal de Séo Carlos, Séo Carlos, SP
% Pesquisadora da Embrapa Pecudria Sudeste, Sdo Carlos, SP.

Caracteristicas de produgéo como eficiéncia alimentar e de qualidade da carne bovina sdo de
suma importdncia para o agronegdcio, agroindistria e consumidores. Assim, ferramentas
biotecnolégicas como a genémica podem adicionar informagdes para identificar potenciais
biomarcadores com a finalidade de auxiliar os programas de melhoramento e selecdo de
bovinos de corte. Deste modo, estudos recentes de mapeamento identificaram o gene KCNJ11
em uma regido de quantitative trait loci (QTL) para maciez da carne e sua expresséo foi
relacionada com maciez da carne e eficiéncia alimentar. Nosso objetivo foi selecionar
polimorfismos de nucleotideo Unico (SNPs) em regides regulatérias associadas com fenétipos de
qualidade da carne, concentracdo de minerais e eficiéncia alimentar. As variantes foram
caracterizadas in silico a partir da genotipagem de 800 novilhos Nelore, em lllumina BovineHD
BeadChip (770K), acrescidos de SNPs imputados em tais gendtipos a partir do sequenciamento
de 20 touros progenitores de tal populacéo. Uma janela de 1 Mb upstream e 2 Kb downstream
ao inicio do gene KCNJT1 foi utilizada na selecdo dos SNPs. A associag@o entre os SNPs
selecionados e as caracteristicas fenotipicas foi realizada por meio do software GEMMA e o
software PLINK foi utilizado para as andlises de desequilibrio de ligacdo (DL) entre todos os
SNPs. Para os resultados significativos e os SNPs em DL com os SNPs associados, a anotacéo
funcional foi realizada por meio do software SNPEff. A predicéo in silico dos sitios de ligacéo de
fatores de transcrig@o (TFBSs) foi realizada utilizando o software LASAGNA, e a identificacdo de
ilhas CpG utilizou a ferramenta Table Browser da plataforma UCSC Genome Browser.
Selecionamos 584 SNPs na janela escolhida. Nas andlises de associagdo, 25 SNPs foram
associados com ganho de peso didrio, 152 com consumo de matéria seca, 58 com eficiéncia
alimentar, 5 com o mineral ferro, 32 com o mineral cdlcio, 85 com o mineral potdssio, 74 com
espessura de gordura subcuténea, 41 SNPs com drea de olho de lombo, 107 com forca de
cisalhamento, e 8 com indice de gordura intramuscular. Posteriormente, foram adotadas regides
flanqueadoras de 25 pb antes e depois de cada SNP para identificar os TFBSs potencialmente
afetados pelos SNPs, resultando na potencial geracdo ou perda do TFBS. Além disso,
verificamos SNPs em ilhas CpG. Os SNPs relacionados ao gene KCNJT1, associados com
caracteristicas fenotipicas de qualidade da carne, concentracdo de minerais e eficiéncia
alimentar localizados em regides regulatérias constituem provdveis biomarcadores para a
selecéo de caracteristicas produtivas de interesse econémico.
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