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A escassez de alimentos para os rebanhos durante os longos periodos de es-
tiagem é, sem duvida, um dos maiores entraves ao desenvolvimento da pe-
cuaria na regido semiarida brasileira. Nessa perspectiva, nem sempre a bus-
ca pelo aumento da produgéo é o melhor caminho; mas sim, principalmente,
a busca por sistemas que melhor se adaptem as condigbes ecoldgicas e s6-
cio-econdémicas dos produtores. O capim-corrente, Urochloa mosambicensis
(Hack.) Dandy., € uma das forrageiras que podem ser usadas na formagéao de
pastagens cultivadas com propdsitos especificos para a alimentagéo animal.
Apesar do potencial de gramineas como U. mosambicensis, ainda é escassa
a disponibilidade de cultivares adaptadas para o semiarido. Desta forma, este
estudo foi elaborado tendo por objetivo gerar informagdes genéticas, por meio
da caracterizacdo molecular dos gendtipos da colegéo de trabalho de U. mo-
sambicensis na Embrapa Caprinos e Ovinos, tendo em vista 0 melhoramento
da espécie, na implementagdo de um programa robusto de melhoramento
genético. Folhas frescas foram coletadas e utilizadas na extragdo de DNA
de cada acesso (n = 14), e 100 iniciadores do tipo Inter Simple Sequence
Repeats (ISSR) foram testados via reagdo em cadeia da polimerase (PCR)
a fim de inferir a proximidade/diversidade genética de diferentes acessos. O
produto do PCR foi submetido a eletroforese em gel de agarose (1,8%) e os
dados gerados foram plotados em uma matriz binaria onde cada individuo foi
classificado de acordo com a presencga (1) ou auséncia (0) de bandas para
cada locus. As similaridades entre amostras foram estimadas pela analise
de Cluster utilizando o método UPGMA. Dos 100 primers testados apenas 6
apresentaram amplificagdo sem ambiguidades. A temperatura de anelamento
destes primers variou de 42-470C, o que é esperado tendo em vista o tama-
nho reduzido do oligonucleotideo. Os amplicons variaram em tamanho de
300 a 1600 pares de base. O numero de alelos amplificados por primer variou
de 5 (UBC-827) a 13 (UBC-834). O primer com maior taxa de polimorfismo
(25%) foi 0 UBC-884. O dendrograma obtido pela analise de Cluster, baseada
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no coeficiente de similaridade de Jaccard, ndo mostrou indicios que indiquem
uma possivel estruturacado genética. Adicionalmente, foi revelado a proximi-
dade genética entre alguns acessos, ou até a possivel presenca de acessos
redundantes. Uma analise com maior numero de acessos € importante para
estudos de caracterizagcdo molecular, tendo em vista a maior precisdo que
podera ser obtida da anadlise. Estes primers ISSR selecionados s&o impor-
tantes nos estudos para caracterizagdo molecular, sele¢cao e conservagao de
germoplasma em espécies de Urochloa.
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