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INTRODUGAO

O sistema de acasalamento de uma espécie é um dos fatores que afetam
a distribuicéo da variabilidade genética da mesma (Hamrick, 1982), pois
determina 0 modo de transmissdo dos genes de uma geragado para a outra. A
maneira mais usual de se determinar o sistema de acasalamento é pela
estimativa da taxa de cruzamento (f).

A porcentagem de cruzamento que ocorre entre individuos de uma
populagéo continua pode influenciar no isolamento de grupos dentro da
populagao, pois baixas taxas de cruzamento reduzem o fluxo génico entre
vizinhos, contribuindo para diferenciagdo genética entre grupos (Crawford,
1984). Além desse efeito intrapopulacional, a taxa de cruzamento também
afeta o fluxo génico entre populagdes.

O balango entre o sistema de acasalamento de uma espécie e a deriva
genetica € um fator muito importante a ser considerado quando da conservagao
ou manejo de recursos genéticos, pois populagbes pequenas, geralmente,
sofrem depresséo por endogamia. A endogamia € um mecanismo genético
que leva a homozigose, causando, muitas vezes, a perda de adaptabilidade;
por isso deve ser considerada com muito cuidado quando se pratica a
domesticagao de espécies.

A determinagéo da forma preferencial de acasalamento de uma espécie
¢ de extrema importancia para a definicdo de estratégias de coleta de
germoplasma, tanto para fins de melhoramento quanto para domesticagao,
além de ser fundamental para a escolha do método de melhoramento mais
adequado, pois existem métodos especificos para os diferentes sistemas
reprodutivos (Dias & Kageyama, 1982).

O presente trabalho foi desenvolvido com a finalidade de se estimar o
sistema preferencial de cruzamento e o coeficiente de endogamia, via marcador
de DNA, de uma populagao natural de pimenta longa, no Vale do Acre.
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MATERIAL E METODOS

Para o célculo da taxa de cruzamento, foram avaliadas 25 familias de
pimenta longa de uma populagéo natural de Assis Brasil, AC. De cada planta-
mae foram coletadas sementes para produgdo de mudas e constituigcao das
progénies. Apds trés meses do plantio das mudas em campo, foram coletadas
folhas de 15 individuos de cada familia para analise de marcadores RAPD
(Polimorfismo de DNA amplificado ao acaso); folhas das plantas-mae também
foram coletadas para analise.

Na analise RAPD foram utilizades nove primers da Operon Technolgies
({OP-D02, OP-D11, OP-D12, OP-B11, OP-AA11, OP-AA19, OP-ABO1, OP-
ABO5 e OP-AB18). Os fenétipos RAPD das progénies e os gendtipos maternos
estimados com base nos filhos, foram analisados pelo programa MLDT
{(Multilocus Estimation of Outcrossing with Dominant Markers), desenvolvido
por Ritland (1990), o qual estima a taxa de fecundag¢ao cruzada multifocus da
populagdo (tm), a taxa de fecundagio cruzada singlelocus (1s), as freqténcias
alélicas da populagdo (pi), o coeficiente de endogamia da geragao parental
(F), a taxa de cruzamento preferencial entre individuos aparentados (fm —1s),
e a taxa de cruzamento para cada familia.

Cada loco foi testado separadamente, por meio de teste qui-quadrado,
quanto a aderéncia ao modelo misto de reprodugdo, sendo que locos cujo
valor do qui-quadrado foi maior que 3,841 foram descartados da andlise. A
variancia dos parametros avaliados foi estimada por 1.000 reamostragens
(bootstraps) feitas dentro de familias.

Os gendtipos maternos foram utilizados para estimar o coeficiente de
endegamia f, que corresponde a endogamia devido ao modo de reprodugao.

RESULTADOS EDISCUSSAO

Os nove primers utilizados para esse estudo geraram 25 locos RAPD
adequados para as estimativas do sistema de cruzamento da populagéo de
Assis Brasil (Tabela 1). Desses 25 locos, 16 aderiram ac modelo de sistema
misto de reprodugio, pelo teste qui-quadrado, sendo por isso utilizados no
programa MLDT.
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Tabela 1. Primers utilizados para estimativas dos parametros
populacionais do sistema de cruzamento da populagéo natural
de pimenta longa de Assis Brasil, com suas respectivas
seqiliéncias de bases nucleotidicas bem como o nimero de
marcadores amplificados e analisados.

Pri Seqiiéncia Marcadores RAPD
rimer 5 _ 3 Ampl. Analis.

OP-D02 GGACCCAACC 9 2
OP-D11 AGCGCCATTG 9 2
OP-D12 CACCGTATCC 5 3
OP-B11 GTAGACCCGT 10 5
OP-AA11 ACCCGACCTG 15 1
OP-AA19 TGAGGCCGTT 12 2
OP-ABO1 CCGTCGGTAC 6 2
OP-ABO5 CCCGAAGCGA 13 3
OP-AB18 CTGGCGTGTC 10 5
Total 89 25

As estimativas das taxas de cruzamento multilocos (tm) e singlelocus
(ts) foram 1,033 e 1,139, respectivamente, evidenciando que a populagio estudada
é preferencialmente alégama. A diferenga tm - ts foi -0,096, indicando que os
cruzamentos ocorrem preferencialmente entre individuos nac-aparentados.

A estimativa do coeficiente de endogamia da geragao parental (F) foi 0,05,
nao diferindo de zero e, portanto, evidenciando a condigdo de pamixia da
populagdo, ou seja, os cruzamentos sao aleatdrios e todos os individuos tém a
mesma chance de trocarem genes entre si.

As estimativas de tm para as familias evidenciam que o moedo de
reprodugéo por cruzamento € bastante consistente de familia para familia, pelo
fato dos valores de tm maiores e menores do que 1,00 terem sido balanceado.
Sete familias apresentaram valores de tmiguais a 2,00 , indicando problemas
na estimativa da taxa de cruzamento dessas familias.

As freqliéncias genotipicas dos individuos de pimenta longa amostrados
na populacéo natural de Assis Brasil (gendtipos maternos) estiveram, de modo
geral, dentro das frequiiéncias esperadas para o equilibrio de Hardy-Weinberg, a
uma probabilidade de 5% (1.000 repeti¢des de reamostragem). A estimativa do
coeficiente de endogamia fndo diferiu de zero, demonstrando, portanto, que nao
ha endegamia na populagac analisada.

As estimativas de altas taxas de cruzamento, auséncia de endogamia e
preferéncia para cruzamentos entre individuos ndo-aparentados indicam a
importéncia da diversidade genética para a espécie, pois, provavelmente, a
depresséo por endogamia deve ser elevada, o que levou esta espécie a desenvolver
mecanismos bioldgicos para evitar a autofecundagéo. Assim, estratégias de
cultivo que favorecem o aumento da endogamia devem ser evitadas.



CONCLUSOES

A taxa de cruzamento estimada para a popula¢ao natural de Assis Brasil
foi 1,033, evidenciando que a espécie € preferencialmente de fecundagéo
cruzada;

Nao foi evidenciado cruzamento bi-parental, sugerindo a existéncia de
algum mecanismo biolégico para evitar 0o cruzamento entre individuos
aparentados ou uma distribuigdo espacial aleatorea dos gendtipos das plantas
adultas;
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