32

VARIABILIDADE GENETICA ENTRE E DENTRO DE POPULAGOES
NATURAIS DE Piper hispidinervum C. DC.

Licia H.O. Wadt!
Paulo Y. Kageyama?

INTRODUGAO

Piper hispidinervum, denominada vulgarmente de pimenta longa, tem
sido encontrada apenas no estado do Acre, em uma area de ocorréncia restrita.
Devido a este fato 0 processo de domesticagdo desta espécie deve levar em

‘consideragao suas caracter/sticas ecoldgicas e genéticas, havendo uma grande

preccupagac com a manutengio das populag¢des naturais.

Esta espécie de pimenta longa apresenta caracteristicas ecoldgicas
peculiares que definem sua classificagdo como pioneira antropica, pois é tipica
de ambientes abertos com incidéncia direta de luz, sendo adaptada a locais
quentes (Almeida, 1999). As populagdes naturais sdo caracterizadas por muitos
individuos, havendo um dominio sobre as demais espécies. Estudos sobre a
produgéo e disperséo de sementes de P. hispidinervum revelaram que o
isolamento de individuos ou das estruturas reprodutivas leva a uma queda na
produgdo de sementes e que quanto maior a distancia da planta-méae, maior é
o nuimero de sementes dispersas (Silva e Oliveira, 2000).

A estrutura genética de uma espécie € dada pela combinagao de varios
fatores que definem a distribuicdo da variabilidade genética entre e dentro de
populagdes. Em populagdes naturais, esta distribuigéo é influenciada pelo modo
de reprodugao, sistema de acasalamento, tamanho da populacgio, distribuicao
geografica e fluxo génico (Hamrick, 1982). O conhecimento da estrutura
genetica de uma espécie é fundamental para o bom manejo e/ou domesticagédo
da mesma, pois s0 é possivel manter a diversidade genética de uma espécie
manipulando-a conforme suas caracteristicas genéticas e ecolégicas. Por outro
lado, a manipulagéo de uma espécie sem o0s devidos cuidados pode levar a
conseqiéncias desastrosas.

Sendo assim, o objetivo deste trabalho foi avaliar, via marcador de DNA
(RAPD - Polimorfismo de DNA amplificado ao acaso), a estrutura genética de
populacées naturais de P. hispidinervum no Vale do Rio Acre.
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MATERIAL E METODOS

Treze populagdes naturais de pimenta longa, distribuidas em oito
municipios do Vale do Acre foram avaliadas (Figura 1). Dentro de cada populagao
foram amostrados, aleatoreamente, 23 individuos, coletando-se de cada um quatro
folhas jovens totalmente expandidas, as quais foram secas em silica gel. O
material vegetal coletado foi enviado para o Laboratério de Reproducao e Genética
de Espécies Arboreas (LARGEA) da ESALQ/USP para andlise de marcadores
RAPD. O protocolo utilizado foi o proposto por Ferreira & Grattapaglia (1996),
sendo utilizado oito primers das séries A, B, C e D da Operon Technologies.
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Fig. 1. Mapa do vale do Rio Acre, localizando as populacoes naturais de

pimenta longa avaliadas.

Marcadores consistentes para todas as populagdes foram avaliados pela
presenca (1) e auséncia (0) de bandas, obtendo-se uma matriz de fenétipos
RAPD. Os dados obtidos foram utilizados para calculos da porcentagem de
polimorfismo total e para cada populagao; das distancias genéticas entre pares
de populagdes e; da distribuicdo da variabilidade genética entre e dentro de
populagoes e regides. As estimativas das distancias genéticas e da distribuigao
da variabilidade genética entre populagoes foram feitas pela Andlise da Variancia
Molecular (AMOVA) e o agrupamento das distancias genéticas entre pares de
populagGes foi feito pelo método UPGMA (Unweighted Pair Group Method
Arithmetical Means), sendo visualizado na forma de dendrograma.

RESULTADOS E DISCUSSAO

Dos 56 marcadores RAPD analisados 78,57% foram polimérficos para
todas as populagbes, demonstrando uma alta variabilidade genética para a
espécie. No entanto, o nivel de polimorfismo em cada populacgao foi baixo
(Figura 2) sugerindo uma certa diferenciagao entre as populacoes.
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Fig. 2. Porcentagem de marcadores RAPD polimérficos em cada
populacdo natural de pimenta longa avaliada no Vale do Acre.

Embora a homogeneidade genética dentro das populagdes tenha sido
elevada, observa-se que a distribuicdo dos marcadores entre as populagdes
foi praticamente constante e independente da localizagao geografica, sendo
observado poucos marcadores exclusivos a determinada populagéao (Figura
03). Acredita-se que essa elevada taxa de monomorfismo se deva a ocorréncia
de alelos raros e alguns privados a determinadas populagdes e nac a
homogeneidade genética entre individuos da mesma populagéo, pois se a
constituicdo genética das populagdes é muito diferente, espera-se que ocorra
varios locos monomarficos para auséncia de bandas em algumas populagoes.
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Fig. 3. Distribuicao dos marcadores RAPD em cada populagao natural de
pimenta longa avaliada, indicando a porcentagem de marcadores
RAPD presente na populacao em relagao ao total de marcadores
avaliados e a porcentagem de marcadores exclusivos a cada
populagédo, em relagdo ao numero total de marcadores presentes
na populagao.

O agrupamento genético das populagdes resultou em dois grupos
distintos (Figura 04), os quais correspondem as duas regides geopoliticas do
Vale do Acre: o Alto Acre e o Baixo Acre. Este agrupamento revelou ainda uma



tendéncia das populagbes se agruparem de acordo com suas localizagdes
geograficas, evidenciandc uma estruturagdo da variabilidade genética das
populagdes no espago. A andlise da correlagéo entre as distincias genéticas e
geograficas de cada par de populagéo foi altamente significativa (r=0,77; p<0,001),
confirmando esta estrutura¢ao da variabilidade genética no espago.
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Fig. 4. Dendrograma do agrupamento das disténcias genéticas (Jsy) entre
pares de populag¢des, pelo método UPGMA. Pop 1: Acreldndia;
Pop 2: Assis Brasil; Pop 3: Brasiléia, ramal 13 da BR 317; Pop 4:
Brasiléia, ramal 17 da BR 317; Pop 5: Brasiléia, ramal 54 da BR
317; Pop 6: Brasiléia, ramal 78 da BR 317; Pop 7: Bujari; Pop 8:
Capixaba, alcobaga; Pop 9: Capixaba, ramal Bolivia; Pop 10:
Placido de Castro; Pop11: Senador Guiomard; Pop 12: Xapuri, Arac;
Pop 13: Xapuri, Marcos.

A AMOVA revelou que a maior parte da variagéo genética total de P.
hispidinervum esta dentro de populagdes, porém cerca de 28% dessa variagio
esteve entre populagbes o que néo seria esperado para uma espécie
considerada de fecundagio cruzada com dispersdo de sementes a longas
distancias (Loveless & Hamrick, 1984). Acredita-se que esta diferenciagao
observada entre populagdes e regides seja devido a fatores da histéria de vida
das populagdes e n&o a uma restrigdo no fluxo génico. Provavelmente, o modo
de dispersdo das sementes de pimenta longa resulta na formagéo de
populagoes densas cuja origem genética € bastante restrita, e como o banco
de sementes no solo ndo e permanente e a germinagdo das mesmas depende
daincidéncia direta de luz (Almeida, 1999), o estabelecimento de novas plantas
na mesma populagao fica dificultado. Esta dinamica de colonizacéo e
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estabelecimento da pimenta longa deve resultar na diferenciagao genéticadas
populagdes que com o passar do tempo vao se tornando mais homogéneas
devido ao fluxo génico, embora esse tempo seja muito mais longo do que para
outras espécies.

CONCLUSOES

A espécie Piper hispidinervum apresentou altos niveis de diversidade
genética e uma estrutura genética espacial que se enquadra no modelo de
isolamento por distancia;

A diferencia¢do genética entre populagdes dentro de regides e entre regides
foi elevada, podendo ser explicada por um provave! efeito fundador e/ou diferentes
dinamicas evolutivas das populagoes;
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