132 Jornada Cientifica — Embrapa Mandioca e Fruticultura | 2019

Deteccédo da infeccéo sistémica do Cowpea aphid borne mosaic virus (CABMV) em
duas espécies de Passiflora
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As viroses estdo no grupo de doencas mais significativas para os produtores de maracuja, pois afetam a
producdo, produtividade e qualidade dos frutos. Até o momento, ndo foram identificados cultivares de
maracuja amarelo ou azedo (Passiflora edulis Sims) com resisténcia ao virus do endurecimento dos frutos
(Cowpea aphid borne mosaic virus — CABMV), além disso, ha pouco conhecimento da interacdo Passiflora
vs. CABMV. Estudos sobre o tempo de infeccdo sistémica da doenca em diferentes espécies de Passiflora
sdo de grande importancia, pois permitem elaborar estratégias de controle evitando a disseminacdo da
doenca. Os mesmos servem também como base para estudos moleculares que visem identificar genes
candidatos de resisténcia para uso no desenvolvimento de novas cultivares. Dessa forma, o objetivo do
presente estudo foi avaliar a reac@o e detectar a infec¢édo sistémica do Cowpea aphid borne mosaic virus
em duas espécies de Passiflora contrastantes para a resisténcia. O ensaio foi conduzido em sistema de
camara climatica para crescimento de plantas (FITOTRON) com controle de temperatura (26 °C dia/21 °C
noite), fotoperiodo (6h00/18h00), umidade (70% dia/80% noite), luminosidade LED e radiacédo
fotossinteticamente ativa, utilizando duas espécies de Passiflora spp.: Passiflora edulis (genétipo “selegao
A”) e Passiflora cincinnata Mast. (genétipo “selecao B”). O delineamento utilizado foi inteiramente
casualizado em esquema fatorial 2 x 17 (2 espécies x 17 tempos), composto por 12 plantas em cada tempo,
para P. edulis (inoculadas com virus) e seis plantas de cada tempo em para P. cincinnata (inoculadas com
virus). Outras trés plantas de cada tempo para ambas as espécies, foram mantidas como controle (ndo
inoculadas). Apéds 48 horas de aclimatagéo, as plantas foram inoculadas com o CABMV a partir do preparo
de extrato foliar contendo 1,0 g de tecido foliar com sintomas severo da doenga em 10 mL de tampéo
fosfato (pH 7,0) e 0,2 g de celite. Em seguida, as plantas foram inoculadas mecanicamente friccionando
suavemente o dedo umedecido na superficie adaxial no primeiro par de folhas. Apds minutos (MAI), horas
(HAI) e dias das inoculag¢des (DAI), foi coletado tecido foliar apical de cada uma das plantas nos seguintes
tempos: 30 MAI, 60 MAI, 2 HAI, 4 HAI, 8 HAI, 12 HAI, 24 HAI, 48 HAI, 4 DAI, 6 DAI, 8 DAI, 10 DAI,12 DA,
14 DAI, 16 DAI, 18 DAI e 20 DAI. Ao longo das coletas, o ensaio foi monitorado para avaliar a incidéncia (%)
de plantas com sintomas da doenca, até os 30 DAI. As avaliacdes da sintomatologia foliar foram realizadas
a partir do sétimo dia apds inoculagao (DAI). As avaliagdes subsequentes foram feitas semanalmente, até
completar 35 DAI em cinco folhas apicais. Para avaliar os sintomas foliares, foi utilizada uma escala de
notas que varia de 1 (sem sintomas) a 4 (sintomas severos), e a severidade dos sintomas quantificada a
partir do uso do indice de doenga (ID%) aos 35 DAI. Para classificar as espécies, foi adotado intervalos de
ID que variam de 0,00-10,99% (resistente), 11,00-25,99% (moderadamente resistente), 26,00-60,99%
(suscetivel), 261,00% (altamente suscetivel). Os tecidos foliares de cada uma das plantas em cada tempo
foram utilizados para a extracdo de RNA total e a identificacdo sistémica da doenca determinada com uso
de primers randdmicos, Oligos dTas) e iniciadores especificos para o CABMV a partir da técnica de
transcricdo reversa (RT-PCR — Reverse Transcription — Polymerase Chain Reaction). Em P. edulis, os
sintomas foliares tipicos do CABMV foram observados a partir de 7 DAI, com 10,7% de plantas
sintomaticas. Aos 11 DAI e 30 DAI, 56,8% e 68,6% das plantas apresentaram sintomas, com ID médio de
48,39% (suscetivel). Em contrapartida, os sintomas em P. cincinnata foram observados aos 10 DAI, com
4,9% de plantas sintomaticas. Aos 12 DAI e 16 DAI, 26,4% e 37,2% das plantas com sintomas, com ID
médio de 13,86% (moderadamente resistente). A analise por RT-PCR qualitativo detectou a infecgao
sisttmica do CABMV aos 4 DAI, em P. edulis (plantas assintomaticas) e aos 6 DAl em P. cincinnata
(plantas assintomaticas), com amplificacdo do fragmento gendmico de 156 pb da regido de incluséo
cilindrica do virus. Esse resultado € (til, pois a partir da técnica de RT-PCR é possivel detectar o CABMV
em plantas assintométicas, evitando, a insercéo de plantas infectadas em areas de producéo.

Significado e impacto do trabalho: A presenga da virose na planta de maracuja limita a produgédo e
inviabiliza a comercializacdo dos frutos, uma vez que ficam endurecidos e com pouca polpa. O uso de
técnica molecular pode identificar precocemente o virus na planta e essa informacao pode ser utilizada para
controle da doenga. Com a utilizagdo de técnica molecular foi possivel detectar plantas infectadas mesmo
na auséncia de sintomas nas folhas, evitando, a insercéo de plantas infectadas em areas de producao.
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