
14 DOCUMENTOS 124

Natália R. Menegotto1; Osmar Nickel2, Thor V.M. Fajardo2

reduzindo a produtividade dos pomares. Destacam-se os vírus latentes Apple stem grooving virus 

(ASGV), Apple stem pitting virus (ASPV) e Apple chlorotic leafspot virus (ACLSV) e o Apple mosaic 

virus (ApMV). Visando ampliar o conhecimento sobre os vírus presentes em macieiras, amostras 

das cvs. Royal Gala (RG), Mishima (M) e Braeburn (BB) foram submetidas a sequenciamento de 
(*) e 

BGISEQ-500(*)

255, 1990) e utilizado para síntese de bibliotecas de cDNA usando o kit TruSeq Stranded mRNA 

(Illumina). A análise de bioinformática foi realizada com o software CLC Genomics Workbench(*). 

Todos contigs foram checados por BLASTn e BLASTx contra o GenBank. Os resultados de NGS re-

velaram nas três cvs. múltiplos contigs de genomas quase completos de ACLSV, ASGV e ASPV com 

identidades de nucleotídeos (nt) com sequências homólogas do GenBank de 78 a 95% (ACLSV; 

Apple rubbery wood virus

Lenho Mole (LM) da macieira, Citrus concave gum-associated virus 

Apple hammerhead viroid (AHVd), 

todos relatados pela primeira vez em plantios comerciais no Brasil (Nickel et al., Pl. Dis. https://doi.

dados de NGS, ANT das amostras originais foi analisado por RT-PCR com iniciadores baseados em 

-

-

de ARWV 1 e 2 e CCGaV, revelou infecções em respectivamente em 9, 1 e 2 plantas. Fragmento 

o primeiro relato da ocorrência de ARWV 1, ARWV 2, CCGaV e AHVd  no Brasil. 
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