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Primeiro relato de trés novos virus e um viroide em macieiras no Brasil

Natdlia R. Menegotto'; Osmar Nickel?, Thor V.M. Fajardo?

A macieira é afetada por virus, que interferem negativamente em suas caracteristicas fisioldgicas,
reduzindo a produtividade dos pomares. Destacam-se os virus latentes Apple stem grooving virus
(ASGV), Apple stem pitting virus (ASPV) e Apple chlorotic leafspot virus (ACLSV) e o Apple mosaic
virus (ApMV). Visando ampliar o conhecimento sobre os virus presentes em macieiras, amostras
das cvs. Royal Gala (RG), Mishima (M) e Braeburn (BB) foram submetidas a sequenciamento de
alto desempenho (NGS, Next Generation Sequencing) nas plataformas Illumina HiSeq X Ten®) e
BGISEQ-5000. Ds-RNA foi concentrado de extratos de acidos nucleicos totais (ANT) (PI. Dis. 74,
255, 1990) e utilizado para sintese de bibliotecas de cDNA usando o kit TruSeq Stranded mRNA
(Hlumina). A analise de bioinformatica foi realizada com o software CLC Genomics Workbench®.
Todos contigs foram checados por BLASTn e BLASTx contra o GenBank. Os resultados de NGS re-
velaram nas trés cvs. multiplos contigs de genomas quase completos de ACLSV, ASGV e ASPV com
identidades de nucleotideos (nt) com sequéncias homdlogas do GenBank de 78 a 95% (ACLSV,;
MK929793 a 96), 80 a 98,5% (ASGV; MK923757, MK929791 a 92), e 75 a 87% (ASPV; MK923753
a 56). Adicionalmente, foram descobertos patdégenos anteriormente ndo caracterizados no Brasil:
Apple rubbery wood virus 1 e 2 (ARWV 1, MK936225-27; ARWV 2, MK936228-30;) associados ao
Lenho Mole (LM) da macieira, Citrus concave gum-associated virus (CCGaV, RNA 1, MK940540-
41; RNA 2, MK940542-43), agente da gomose cbncava dos citros, possivelmente associado a um
declinio de macieiras (Arch.Virol. 163: 3339, 2018), e um viroide, Apple hammerhead viroid (AHVd),
todos relatados pela primeira vez em plantios comerciais no Brasil (Nickel et al., PI. Dis. https://doi.
org/10.1094/PDIS-02-20-0283-PDN). AHVd foi detectado por NGS na cv. Royal Gala (MK947213)
e tem identidade de nt de 84,3 a 97,5% com sequéncias homdlogas no GenBank. Para validar os
dados de NGS, ANT das amostras originais foi analisado por RT-PCR com iniciadores baseados em
contigs de NGS. Amplicons de ARWV 1 S (MN652009) e ARWV 2 Sa (MN652010) da cv. BB mos-
traram 98,4 e 99,6% de identidade de nt com sequéncias de NGS (MK936225 e MK936228), res-
pectivamente). Um amplicon de CCGaV RNA 2 (MN631048) cv. RG mostrou 94,8% identidade de nt
com sequéncias de NGS (MK940542). RT-PCR de 12 cvs. de macieiras com iniciadores especificos
de ARWV 1 e 2 e CCGaV, revelou infecgdes em respectivamente em 9, 1 e 2 plantas. Fragmento
esperado (354 pb) de AHVd foi detectado por RT-PCR nas cvs. RG, Fuiji, Belgolden, M € BB. Este é
o primeiro relato da ocorréncia de ARWV 1, ARWV 2, CCGaV e AHVd no Brasil.
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