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Resumo — Giberela é uma das principais doengas fungicas do trigo. Além de reduzir a produtividade,
pode produzir micotoxinas que acometem a qualidade dos gréos, bem como riscos para a saude
humana e animal. A forma mais econémica e sustentavel do controle da doenca é através da resisténcia
genética. No entanto, verifica-se, que para o patossistema giberela x trigo, o nivel de resisténcia das
cultivares disponiveis no mercado nao é satisfatério, pois ainda n&o existem cultivares de trigo com
resisténcia completa ou imunes a doenga. Compreender a resposta de defesa da planta e os
mecanismos genéticos que conferem resisténcia a infeccdo por Fusarium graminearum, principal
agente causal da giberela, auxiliara na manipulagao genética mais precisa para o controle da doenca.
A resisténcia ao Fusarium spp. é controlada pelos efeitos combinados de varios locus quantitativos
(QTL), pelo ambiente e interagédo entre QTLs e meio ambiente. O objetivo do trabalho foi a identificagao,
na literatura cientifica, dos principais genes envolvidos e sua localizagdo cromossémica em Triticum
aestivum, destacando-se: Fhb1 (3B), Fhb2 (6B), Fhb3 (7L), Fhb4 (4B), Fhb5 (5A), Fhb6 (1A), Fhb7
(7D). Ressalta-se que, além da identificagdo dos genes, inUmeros sédo os esforgos das diferentes
instituicOes de pesquisas, quanto as principais fontes de resisténcia e a relagdo do fungo causador da
giberela com a produgdo de micotoxinas. Portanto, estudos genético-moleculares permitirdo a
compreensao dos mecanismos envolvidos na complexa interagdo génica desse patossistema.
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