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Introducao

O Estado de Ronddnia é o segundo maior produtor brasileiro de café robusta (Coffea
canephora), com uma éarea plantada de 165.000 ha e uma producao de 1.700.000 sacas. A
maioria das lavouras foi implantada com sementes trazidas do Espirito Santo, sem controle
oficial (Veneziano, 1993). Sendo uma espécie alégama, ampla variabilidade tem sido
observada, sobretudo quanto a caracteres morfoldgicos de planta e fruto. O conhecimento
das associacdes entre tais caracteres, bem como sua contribuicdo para a producéao, é de
grande importancia para o melhoramento genético da cultura (Cruz & Regazzi, 1997).

Este trabalho teve como objetivo determinar as correlacdes entre nove caracteres
morfolégicos em 25 clones de café conilon coletados em Ronddnia.

Material e Métodos

O experimento foi instalado no Campo Experimental da Embrapa Ronddnia, localizado em
Ouro Preto d "Oeste-RO, a 10°45°S, 62° 15°W e cerca de 300m de altitude. O clima da
regidao é do tipo AW (Koppen), com temperatura média anual de 25°C, 80% de UR e
precipitacdo de 2000mm anuais, com periodo de estiagem entre julho e setembro. O solo é do
tipo podzdlico, de fertilidade mediana e relevo suavemente ondulado.

Utilizou-se delineamento de blocos casualizados, com quatro repeticoes e parcelas de duas
plantas propagadas vegetativamente. Os 25 genétipos foram compostos por clones de plantas
selecionadas em areas de produtor no Estado de Rondénia. O plantio foi realizado em
dezembro de 1998, no espacamento de 3,0m x 1,5m e as avaliacdes foram realizadas entre
janeiro e junho de 2002. Os clones foram avaliados quanto a producao de café cereja (PROD),
em kg/planta; nimero de frutos por roseta (NFR); nUmero de rosetas por ramo (NRS),
comprimento de ramos plagiotrépicos (CRA), em cm; massa média da cereja (MMC), em g;
comprimento médio da cereja (CMC), em cm; comprimento de internddios (CMI), em cm;
altura de planta (ALT), em m, e niumero de ramos plagiotrépicos (NRP).

Os coeficientes de correlagdo fenotipica (rf), genotipica (rg) e ambiental (ra) foram calculados
com base na razdo entre a covariancia dos pares de caracteres e o produto dos respectivos
desvios-padrao, segundo Falconer (1987).

Resultados e Discussao

A andlise de varidncia revelou diferencas significativas entre os clones para todas as
caracteristicas, demonstrando que existe variabilidade entre os genétipos avaliados.
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Os coeficientes de correlacao fenotipica e genotipica apresentaram o mesmo sinal, o que
sugere boa precisdo experimental. Em geral, as correlacdes genotipicas foram ligeiramente
superiores as fenotipicas e a maioria das correlagcdes residuais ndo foram significativas,

indicando que o ambiente e os efeitos genéticos nao-aditivos pouco influenciaram as

correlacoes fenotipicas.

As correlacoOes fenotipicas e genotipicas altas e positivas entre o CRA, NFR, NRS e ALT e
PROD indicam que a selecado visando ao incremento de um desses caracteres provocara
aumento da producao.

Tabela 1. Correlagcdes fenotipicas e genotipicas (paréntese) entre 10 caracteres morfolégicos
de café conilon (Coffea canephora). Porto Velho, 2002.

NFR NRS CRA MmC CMC CMI ALT NRP
PROD 0,781**  0,763** 0,787** 0,021 -0,176 0,603** 0,607** 0,045
(0,903*%)  (0,897**) (0,898%*%) (0,007) (-0,211*%)  (0,676**) (0,694**) (0,040)
NFR 0,625** 0,653** -0,090 -0,261** 0,419%* 0,685** -0,119
(0,797**) (0,746%**) (-0,143) (-0,322**) (0,461**) (0,768**) (-0,142)
NRS 1,000 0,808** 0,117 -0,088 0,457** 0,485**  -0,141
(1,000) (0,843**) (0,154) (-0,102) (0,516*%) (0,623**) (-0,231%)
CRA 1,000 0,012 -0,071 0,712** 0,733** -0,100
(1,000) (0,029) (-0,075) (0,773**) (0,894**) (-0,173)
MmC 1,000 0,846%* -0,100 -0,003 0,080
(1,000) (0,863**) (-0,107) (-0,026)  (0,111)
CcmC 1,000 -0,251**  -0,144 0,189
(1,000) (-0,274%**) (-0,179)  (0,262**)
cmi 1,000 0,607** 0,019
(1,000) (0,777**) (0,000)
ALT 1,000 0,192
(1,000) (0,231%)

*, ** = significativo, respectivamente, a 5% e 1% de probabilidade, pelo teste F.

Conclusoes

O melhoramento genético do café conilon, visando a obtencédo de clones produtivos, podera
ser realizado através da selecdo de plantas que apresentem ramos mais compridos, com maior
numero de frutos por roseta e maior nimero de rosetas por ramo.
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