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INTRODUCAO

O Senecavirus A (SVA) é um virus RNA de fita simples, ndo envelopado, do género Senecavirus, familia
Picornaviridae (1). O SVA causa doenca vesicular (VD) em suinos, clinicamente indistinguivel de outras
doencas vesiculares, como Febre Aftosa (FMD), Doenca Vesicular Suina (SVD), Estomatite Vesicular (VS)
e Exantema de Suinos (VES) (2,3-4). Os sinais clinicos caracteristicos do SVA sao lesdes vesiculares no
focinho, na mucosa oral e nas patas (cascos, banda coronaria e/ou sola), associadas a claudicacédo e
letargia, que levam a anorexia e claudicagdo de 10%-90% dos animais (3,5). A importancia econdmica da
doenca esté relacionada a semelhanca com FMD, pois causa restricdo a exportagdo de produtos carneos.
As doencas vesiculares devem ser notificadas ao Servigo Veterinario Oficial e o diagndstico deve ser
conduzido em laboratério oficial. O SVA foi descoberto em 2002 como contaminante de cultivo celular. Em
2007, foi reportada pela primeira vez a associacao entre o SVA e lesfes vesiculares em suinos nos Estados
Unidos (6), e em 2010, doenca vesicular foi observada em javalis (7). No Brasil, surtos de VD comegaram
a ser relatados em novembro de 2014, e desde entdo vem causando prejuizos a suinocultura,
principalmente devido as perdas neonatais, restricdo de transito de suinos e proibigdo de exportacao (4).
Este trabalho descreve um surto de doencga vesicular em uma granja de reprodutores de suinos certificada
(GRSC) e agdes relacionadas desde o diagnéstico até a completa resolugao do caso.

MATERIAL E METODOS

Um surto de VD ocorreu em uma granja GRSC de ciclo completo, entre os dias 23 de novembro e 09 de
dezembro de 2020. A granja era composta por 150 matrizes, localizada no municipio de Concordia-SC.
Vinte e quatro horas antes do parto foram observadas as primeiras lesdes vesiculares em uma fémea que
estava em uma sala com 26 fémeas gestantes. No dia do parto todas as 26 fémeas apresentavam
claudicacao e lesdes vesiculares no focinho e/ou nos cascos. No mesmo dia, o Servi¢o Veterinario Oficial
(CIDASC) foi comunicado e amostras de liquido vesicular, pele das vesiculas e sangue foram colhidas e
encaminhadas ao Laboratorio Nacional Agropecuario (Lanagro-MG) para diagnostico diferencial para
outras doencas vesiculares. Concomitantemente, amostras de liquido vesicular e pele das vesiculas foram
colhidas pelo veterinario responsavel pela granja e mantidas sob refrigeracdo até o recebimento do
resultado laboratorial oficial. As fémeas foram acompanhadas clinicamente até o dia 09 de dezembro, para
observacao da evolucao das lesdes, e acompanhamento do parto e seus respectivos leitdes, quanto ao
aparecimento de sinais clinicos e lesGes vesiculares. O resultado do laboratério oficial indicou que as
amostras eram negativas para FMD, SVD e VS, porém eram positivas para SVA. As amostras colhidas
foram analisadas por RT-gPCR, isolamento viral e sequenciamento. Para o isolamento viral, amostras de
fluido vesicular foram inoculadas em células H1299, cultivadas em meio RPMI 1640 acrescido de antibiético
(5). Para confirmacgéo do isolamento, o RNA viral foi extraido do sobrenadante celular utilizando beads
magnéticas (MagMax-96 Viral Isolation Kit, Applied Biosystems) e a RT-gPCR foi realizada com primers
para a regido 3D do genoma viral (EZ-SVA, Tetracore, Inc). O sequenciamento completo do genoma foi
realizado utilizando nove pares de primers (5), pelo método de Sanger no ABI3130xI Genetic Analyzer. As
sequéncias do genoma de SVA foram montadas e analisadas utilizando o programa Phred/Phrap/Consed
(http://www.phrap.org). A sequéncia de nucleotideos da poliproteina foi comparada com outras sequéncias
de SVA disponiveis no GenBank.

RESULTADOS E DISCUSSAO
Os sinais clinicos e lesdes vesiculares foram observados em fémeas gestantes 24h antes do parto e, apos
24-48h todas as matrizes desenvolveram vesiculas no focinho, patas e na mucosa oral (Figura 1 e 2). Todas
as fémeas positivas para SVA que apresentaram viremia 24h antes do parto tiveram leitGes virémicos nas
primeiras 24h ap6s o nascimento. Além disso, 27,4% (34/124) dos leitdes apresentaram lesdes vesiculares
em menos de 24h até 36h apds o nascimento. As lesdes vesiculares foram observadas em leitdes até os 5
dias de idade e os animais também apresentaram diarreia, anorexia e letargia. O curso clinico da infec¢ao
pelo SVA é rapido, o virus causa viremia, sendo o SVA detectado no soro por 1-10 dias, que ocorre junto
com a producao de anticorpos neutralizantes (8). O virus é excretado nas secre¢des nasais e orais e pelas
fezes por 21-28 dias, o que faz com que a transmissdo entre suinos suscetiveis ocorra de forma rapida
(8,9). A granja estudada ja havia tido um surto de SVA em 2015. Naquela ocasido, foi reportada uma taxa
de mortalidade de 34% em leitBes com 3 a 5 dias de idade, além de diarreia e letargia (5). No surto de 2020,
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a taxa de mortalidade em leitdes neonatos foi de 16,12% e os leitdes desenvolveram lesdes vesiculares
nas primeiras horas apds o nascimento. Como a granja teve uma alta taxa de reposicao de leitoas ao longo
desses cinco anos, é possivel que o rebanho néo fosse mais imune ao SVA. Contudo, a imunidade das
fémeas frente ao SVA nao foi estudada neste momento. Os resultados do sequenciamento gendmico
realizado neste estudo, a partir de um isolado de fluido vesicular (BRMSA 2598; GenBank no. MZ456812)
mostraram uma similaridade na sequéncia de nucleotideos de 97% com a amostra MF615506, isolada em
2015 em Santa Catarina. A importancia dos surtos de VD pelo SVA deve-se ao fato de que a granja deve
permanecer fechada, sem transito de animais, até receber os resultados do servigo veterinario oficial. A
observacao das medidas de biosseguridade de rebanhos, como implementacdo de um sistema de limpeza
e desinfeccdo da granja, com vazio sanitario entre lotes, controle da entrada de pessoas, controle na
entrada de fémeas de reposicdo, controle de moscas e roedores, rodollvio para caminhdes e carros, é
fundamental para evitar a entrada de doencas no rebanho (5,3).

CONCLUSOES

O presente trabalho relata a identificagdo de um surto de SVA em uma granja experimental de matrizes
suinas prenhes que apresentavam sinais clinicos de claudicagdo e lesdo vesicular 24h antes da data
prevista do parto. Apds o parto, os leitdes das matrizes infectadas foram observados diariamente quanto
ao aparecimento das les@es vesiculares e/ou sinais clinicos, apresentando vesiculas nas primeiras 24h
apos o nascimento. Embora este trabalho tenha abordado alguns aspectos da patogénese do SVA, se faz
necessario maior estudo para esclarecer aspectos da transmisséo, visto que o que chama a atencéo é a
precocidade do aparecimento de lesBes vesiculares em leitdes com 24 horas de nascido, e a literatura ndo
cita essa precocidade. Ressalta-se, ainda, a importancia das medidas de biosseguridade como forma de
prevencédo da entrada do agente nas granjas.
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Figura 1. Lesao vesicular rompida no focinho.

Figura 2. Les&o vesicular rompida em fémea de
maternidade.
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