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RESUMO: A conservagao das variedades de mandioca (Manihot esculenta Crantz) em
colecdes ¢ necessaria para que haja a manutencao do recurso genético, tendo em vista a
ameaca por alteracdes ambientais, ocorréncia de pragas e doengas. As aplicagdes dos
marcadores moleculares sdo bastante amplas, onde destacam-se a identificacdo e
discriminacdo de genotipos e a caracterizagdo da diversidade genética. O objetivo do
estudo foi caracterizar a diversidade genética e identificar duplicatas na cole¢dao de
variedades de mandioca do Instituto Federal do Acre, Campus Cruzeiro do Sul. Foram
realizadas coletas de 24 variedades no municipio de Cruzeiro do Sul e Mancio Lima. Os
locais de coleta encontravam-se em sistemas de cultivo tradicional. Os nomes dados pelos
agricultores locais foram mantidos para cada variedade. Para a extragdo de DNA, coletou-
se folhas jovens. Foram utilizados dez marcadores microssatélites (SSRs). Utilizou-se os
seguintes parametros de diversidade genética: Heterozigosidade observada (Ho),
Heterozigosidade esperada (Hg) e Numero de alelos (N) por loco. As distancias genéticas
foram calculadas utilizando-se a matriz de distancia genética de Rogers modificado,
utilizando o critério de agrupamento Unweighted Pair Group Method with an Arithmetic
Mean e usada na construcao de dendrograma. Foram detectados 39 alelos, variando de 3
a 7 alelos, com uma média de 3,19 alelos por loco. A média entre os locos para Hg foi de
0,57, variando de 0,25 a 0,79. A média de H, foi 0,59 e variou de 0,29 a 0,91. Esses
resultados demonstram a ampla diversidade genética das variedades coletadas. Por meio
do dendrograma, observaram-se duplicatas entre as variedades Manteiguinha e
Rasgadinha. Concluiu-se que a colecdo de mandioca apresenta diversidade genética, e
detectou-se a ocorréncia de duplicatas na cole¢cdo, provavelmente devido as trocas de
materiais entre agricultores, onde a nomenclatura ¢ modificada no novo local.
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