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Resumo - O desenvolvimento de plantas geneticamente modificadas (GM) permite obter gendtipos superiores a
partir da superexpressao ou alteragdo de genes relacionados a caracteres de interesse. O objetivo deste trabalho
foi desenvolver marcadores moleculares especificos para sete genes superexpressos em arroz, visando monitorar a
presencga nas plantas ao longo do avancgo de geracéo e, futuramente, em plantas derivadas de cruzamentos entre as
plantas transformadas. Os marcadores foram desenvolvidos para os genes CPK, PLD, CesA, AVP, rbcL, TOR e GLUR,
onde a sequéncia forward (F) anela na sequéncia promotora, e a reverse (R) na sequéncia do gene de interesse.
Amostras de folhas das plantas GM para cada gene foram coletadas e o DNA extraido pelo método CTAB. Reagdes
de PCR para amplificacédo dos fragmentos especificos foram realizadas avaliando 108 combina¢des de primers (F+R)
especificos para cada gene transformado (CPK = 18; PLD = 12; CesA=12; AVP =12;rbcL=24; TOR=18 e GLUR = 12).
Diferentes temperaturas de anelamento (N) foram avaliadas em termociclador, e o perfil da amplificagdo: 95 °C por
15 min (desnaturagao inicial); 40 ciclos de 94 °C por 30 s, N°C por 90 s, 72 °C por 1 min (extensdo do fragmento); e, por
fim, 72 °C por 10 min (extens&o final). Os fragmentos amplificados foram submetidos a eletroforese em gel de agarose
2%. As temperaturas otimizadas variaram de 56 °C a 60 °C, enquanto o tamanho do fragmento variou de 110 pares
de base (pb) a 926 pb. Com a validacdo desses marcadores, plantas GM para os sete genes serao precisamente
identificadas e monitoradas.
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